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Podstawa prawna

Recenzja dotyczy rozprawy doktorskiej pt. ,Molekularne mechanizmy sygnalizacgi kwasu abscysynowego
(ABA) podizas kielkowania iarniakow jecmienia swyczanego (Hordewm vulgare 1.) ze szezegolnym
uw3glednienierm roli jadrowego kompleksu wigzacego czapeczke mRINA (CBC)”, wykonanej przez Pania mgr
Ewe Sybilska w dziedzinie nauk $cislych i przyrodniczych, w dyscyplinie nauki biologiczne.
Rozprawa zostala przygotowana w jednostce afiliowanej przy Uniwersytecie Slaskim pod
kierunkiem dr hab. Agaty Daszkowskiej-Golec, prof. US. Niniejsza recenzja zostala sporzadzona
w zwiazku z powolaniem mmnie w dniu 27 czerwca 2025 przez Rade Dyscypliny Nauk
Biologicznych Uniwersytetu Slqskiego w Katowicach na recenzenta w postgpowaniu o nadanie
stopnia doktora Pani Ewie Sybilskie;.

Przedmiot rozprawy i jego znaczenie

Przedmiotem ocenianej rozprawy bylo zbadanie roli kwasu abscysynowego (ABA) w regulacji
procesu kielkowania nasion jeczmienia zwyczajnego, ze szczegélnym uwzglednieniem funkcji
jadrowego kompleksu wiazacego czapeczke mRNA (CBC) w tym procesie. Tematyka ta ma duze
znaczenie zaroOwno poznawcze, jak 1 potencjalnie praktyczne. ABA jest kluczowym fitohormonem
odpowiedzialnym za regulacje¢ procesu spoczynku nasion. Cho¢ hamujaca rola ABA zostala dobrze
udokumentowana, dotychczas brakowalo szczegélowej wiedzy o molekularnych mechanizmach
dzialania tego hormonu u zbdz, w tym u jeczmienia. Brakowalo réwniez informacji o szlakach
regulacyjnych regulowanych w kietkujacych nasionach pod wplywem ABA. Jeczmien jest rosling o
duzym znaczeniu gospodarczym co uzasadnia to potrzebe podjecia badaf w tym zakresie.
Doktorantka podjela wazne zagadnienie dotyczace mechanizméw sygnalizacji hormonalnej 1
kontroli rozwoju roslin. Zrozumienie, w jaki sposoéb kompleks CBC wplywa na reakcje nasion
jeczmienia na ABA, moze mie¢ dalekosiezne implikacje. Wyniki badan poszerzaja istotnie wiedze
na temat regulacji procesu kielkowania 1 spoczynku nasion. Dodatkowo z perspektywy praktycznej,
lepsze poznanie tych mechanizméw moze w przyszlosci przelozy¢ si¢ na opracowanie metod
kontroli kielkowania ziarniakéw (np. zapobieganie porastaniu) lub poprawe tolerancji roslin na
stresy abiotyczne. Reasumujac, tematyka rozprawy jest istotna 1 aktualna, wpisuje si¢ w nurt badan
nad hormonalna regulacja rozwoju roslin oraz ich odpornoscia na niekorzystne czynniki
srodowiskowe. Fakt podjecia tego zagadnienia oceniam bardzo pozytywnie.



Formalny aspekt rozprawy

Rozprawe stanowi cykl trzech powigzanych tematycznie publikacji naukowych:

Publikacja 1 (P1): “Alternative splicing in ABA signaling during seed germination”, Frontiers in Plant
Science 14:1144990 (2023), ktorej autorami sg E. Sybilska 1 A. Daszkowska-Golec. Praca ta ma
charakter przegladowy 1 podsumowuje obecny stan wiedzy na temat roli alternatywnego splicingu
w szlaku sygnalizacji ABA podczas kielkowania nasion (co stanowi znakomite teoretyczne podloze
pod badania eksperymentalne podjete w rozprawie).

Publikacja 2 (P2): “The cap-binding complex modulates AB.A-responsive transcript splicing during germination
in barley (Hordeum vulgare)”, Scientific Reports 14(1):18278 (2024), autorstwa E. Sybilskiej, A. Collin,
B.S. Haddadi, L.A.J. Mur, M. Beckmann, W. Guo, C.G. Simpson 1 A. Daszkowskiej-Golec. Jest to
oryginalna praca badawcza prezentujaca wyniki eksperymentow dotyczacych wplywu kompleksu
CBC na profil transkryptomiczny kielkujacych nasion jeczmienia w odpowiedzi na ABA, ze
szczegolnym uwzglednieniem zmian w alternatywnym splicingu mRINA.

Publikacja 3 (P3): “Mapping the molecular signature of AB.A-regulated gene expression in germinating barley
embryos”, BMC Plant Biology 25(1):619 (2025), autorstwa E. Sybilskiej, B.S. Haddadi, L.A.J. Mur,
M. Beckmann, S. Hryhorowicz, J. Suszynskiej-Zajczyk, M. Knaur, A. Plawski 1 A. Daszkowskiej-
Golec. Ten artykul (bardzo swiezy, opublikowany w 2025 roku) przedstawia kompleksowa analize
zmian ekspresji genow regulowanych przez ABA w kietkujacych zarodkach jeczmienia. W pracy
tej zastosowano nowatorskie podejscie, laczac klasyczne analizy transkryptomiczne z technika
transkryptomiki przestrzenng (Visium, 10X Genomics), dzigki czemu uzyskano mape aktywnosci
genow w roznych obszarach zarodka w warunkach obecnosci ABA.

Wszystkie trzy powyzsze publikacje ukazaly si¢ w recenzowanych czasopismach o zasiggu
miedzynarodowym 1 dobrych wskaznikach oddzialywania. Y.aczna suma ich Impact Factor z roku
opublikowania wynosi 12,8. W polskim wykazie MNiSW dwie sa wycenione na 140 pkt, a jedna -
P1 na 100 pkt. Nalezy podkresli¢, ze we wszystkich publikacjach Pani Ewa Sybilska figuruje jako
plerwszy autor, co $wiadczy o jej wiodacym wkladzie w planowanie badan, wykonanie
eksperymentow oraz przygotowanie manuskryptow. Fakt pomyslnego opublikowania wynikéw w
renomowanych czasopismach dowodzi réwniez, ze zastosowane metody badawcze i1 uzyskane

rezultaty zostaly pozytywnie zweryfikowane przez niezaleznych recenzentéw naukowych.
Omowienie opracowania podsumowujacego rozprawe

Optracowanie podsumowujace zostalo napisane w jezyku polskim. Zawiera ono streszczenia w
jezyku polskim 1 angielskim, wykaz stosowanych skrotow, autoreferat i bibliografie. Objetosc
zasadniczej czesci tego opracowania jest umiarkowana 1 wynosi 54 strony maszynopisu. Ponadto
zamieszczono tez prace naukowe wchodzace w sklad cyklu stanowiacego podstawe rozprawy
doktorskiej oraz wykaz osiagnie¢ naukowych doktorantki.

Struktura tego opracowania jest logiczna 1 spojna. Jednakze, zapewne pomylkowo, nie zachowano
logiki numeracji, gdyz autoreferat (rozdzial 6) zawiera jedynie podrozdzial ,,Wprowadzenie”
(rozdzial 6.1). W faktycznym autoteferacie (tozdzialy 6 — 11) zachowana zostala pelna sp6jnosc z
publikacjami stanowiacymi rozprawe doktorska. Nie stwierdzilem zadnych rozbieznosci czy
niescislosci mi¢dzy streszczeniem rozprawy a opublikowanymi wynikami.

Jezyk autoreferatu jest poprawny i komunikatywny, a styl narracji odpowiednio formalny 1
rzeczowy. Ewa Sybilska posluguje si¢ terminologia fachows z zakresu biologii molekularnej roslin
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poprawnie 1 swobodnie. Tekst czyta si¢ dobrze, cho¢ miejscami pojawiaja si¢ drobne uchybienia
jezykowe 1 stylistyczne (np. sporadyczne literowki, czy nieco zawile konstrukcje zdan). Nie
wplywaja one jednak znaczaco na zrozumialos¢ wywodu.

Kompozycja edytorska autoreferatu nie budzi wigkszych zastrzezen: uklad jest przejrzysty, czcionki
czytelne, rysunki i tabele s3 odpowiednio opisane 1 czytelne. Bibliografia jest obszerna i aktualna
obejmujac najwazniejsze prace z ostatnich lat (w wigckszosci anglojezyczne artykuly z
renomowanych czasopism). Szacunkowo liczy ona nieco ponad 150 pozycji, co swiadczy o
umiejetnosci Autorki wyboru najbardziej istotnych 1 wartosciowych zrodel, unikajac nadmiernego
gromadzenia dziesiatek pobocznych odniesien. Dane bibliograficzne sa kompletne, znalez¢ mozna
jedynie drobne niekonsekwencje formatowania w kilku pozycjach (np. skroty nazw czasopism).

Tytul pracy jest rozbudowany, lecz poprawnie oddaje tresc 1 zakres badan. Zamieszczone
streszczenia dobrze charakteryzujg najwazniejsze aspekty pracy.

Rozdzial ,,Wprowadzenie” stanowi rzetelny przeglad literatury przedmiotu i punkt wyjscia
do podjetych badan. Doktorantka szczegdtowo przedstawila aktualny stan wiedzy dotyczacy roli
ABA w procesie kietkowania nasion, mechanizméw molekularnych sygnalizacji ABA oraz funkgji
kompleksu CBC u roslin. Na poczatku oméwiono krétko biologiczne znaczenie hamowania
kielkowania przez ABA w warunkach stresowych, zaznaczajac, ze mimo wielu dotychczasowych
badaf wcigz nie znamy wszystkich elementéw tej skomplikowanej ukladanki sygnalizacyjne;.
Nastepnie autorka przytoczyla najwazniejsze ustalenia dotyczace molekularnych efektoréw ABA
w nasionach, m.in. opisala znane szlaki transdukcji sygnatu ABA prowadzace do zahamowania
kielkowania i indukcji spoczynku. Doktorantka wskazala, ze istotnym, a stabiej zbadanym
aspektem jest poziom posttranskrypcyjny regulacji ekspresji genéw przez ABA, w tym zwlaszcza
wplyw ABA na proces alternatywnego splicingu mRNA (AS). W przegladzie literatury stusznie
podkreslono, ze alternatywny splicing stanowi mechanizm zwigkszajacy réznorodnosc
transkryptéw i moze znaczaco modyfikowaé odpowiedz nasion na ABA. Przytoczono wyniki prac
wskazujacych, ze czynniki splicingowe oraz powstajace w wyniku AS rézne izoformy transkryptow
moga modulowaé dynamike kietkowania 1 wrazliwos$¢ na ABA. To plynnie prowadzi do tematyki
kompleksu CBC. Autorka wyjasnila, czym jest kompleks Cap-Binding Complex 1 jakie s3 znane
funkcje CBC w komorce roslinnej (m.in. udzial w dojrzewaniu mRNA, eksporcie transkryptow z
jadra, inicjacji translacji, a takze wplyw na efektywnos¢ splicingu). We ,,Wprowadzeniu” zwrécono
uwage na badania w modelu Arabidopsis thaliana, gdzie mutacje w genach kodujacych CBC (np.
mutant abh1 w genie CBP80) wykazuja fenotypy zwiazane z sygnalizacja ABA co stanowilo wazna
przestanke do podjecia podobnych badan u jeczmienia.

Autorka potrafila krytycznie przedstawic literature, wskazujac zaréwno ustalone fakty, jak 1 obszary
kontrowersyjne czy niewystarczajaco zbadane (wlasnie do tych ostatnich nalezy rola CBC).
Swiadczy to o tym, ze Doktorantka w pelni orientuje sie w najnowszych osiagnieciach naukowych
w dziedzinie biologii nasion i sygnalizacji ABA. Nie ograniczyla si¢ przy tym do prostego
streszczenia zrodel, gdyz tekst ma charakter syntezujacy 1 krytyczny. Na podstawie literatury
uzasadniono, dlaczego postawione cele badawcze sa wazne i w jaki sposob wyniki rozprawy moga
wypelnic 1stniejaca luke poznawcza.

Nalezy stwierdzié, ze Autorka dysponuje rozlegla wiedza teoretyczna z zakresu tematyki rozprawy
i potrafi t¢ wiedze wykorzysta¢ do zbudowania solidnych podstaw dla wlasnych badan.

W autoreferacie Doktorantka prawidlowo sformulowala cel rozprawy i dostosowala do
niego logiczny zestaw zadad badawczych, a postawione hipotezy byly pelne i wlasciwe. Celem
gléwnym rozprawy bylo poznanie molekularnych mechanizméw sygnalizacji ABA podczas
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kielkowania jeczmienia, ze szczegdlnym uwzglednieniem roli kompleksu CBC. Cel ten wynika
bezposrednio ze zidentyfikowanej luki w wiedzy i zostal osadzony w kontekscie aktualnego stanu
badasi. Doktorantka zrealizowala cel gléwny poprzez wyznaczenie serii konkretnych zadan
badawczych, ktore skladaja sie na spdjny plan eksperymentalny. Do szczegolowych celow mozna
zaliczy¢ m.in.: (1) okreslenie wplywu mutacji w genach kodujacych podjednostki CBC na zdolnos¢
kielkowania nasion w obecnosci ABA (analizy fizjologiczne kielkowania), (2) zbadanie zmian
ekspresji genéw oraz zdarzeni alternatywnego splicingu (AS) w kietkujacych zarodkach jeczmienia
w odpowiedzi na ABA w zaleznosci od obecnosci/braku kompleksu CBC (analizy
transkryptomiczne), oraz (3) zidentyfikowanie potencjalnych interakcji sygnalowych pomiedzy
szlakiem ABA a szlakami dla innych hormonéw roslinnych w czasie kietkowania (integracja danych
transkryptomicznych z analizami metabolomicznymi, w tym dotyczacymi hormonéw z grupy
brasinosteroidow).

Sformulowane cztery hipotezy badawcze byly adekwatne do powyzszych celéw i wynikaly z
przeslanek literaturowych. W pracy wyszczegolniono cztery hipotezy. Hipoteza H1 zakladala, ze
kompleks CBC uczestniczy w regulacji ekspresji genéw na poziomie posttranskrypcyjnym, w
szczegdlnosci kontrolujac alternatywne splicing mRNA podczas odpowiedzi nasion na ABA.
Hipoteza H2 dotyczyla roli kompleksu CBC w modulowaniu interakcji pomiedzy szlakiem
sygnalizacji ABA a innymi fitohormonami, co wplywa na kontrole zdolnosci kielkowania nasion
jeczmienia. Hipoteza H3 zakladala, ze ABA indukuje specyficzne zmiany w ekspresji genow 1
metabolomie w kielkujacych zarodkach jeczmienia, pelniac funkcje sygnalu molekularnego, ktory
koordynuje reakcje adaptacyjne i interakcje fitohormonalne w odpowiedzi na stres. Hipoteza H4
glosila, ze ekspresja genéw zaleznych od ABA wykazuje tkankowsa specyficznos¢ w réznych
obszarach kielkujacych zarodkéw jeczmienta.

Wszystkie hipotezy zostaly sformulowane w sposéb logiczny 1 byly weryfikowalne
zaproponowanymi metodami. Co istotne, uzyskane wyniki w pelni je potwierdzity.

W rozdziale ,Material badawczy, warunki eksperymentalne i metody” szczegélowo
przedstawiono przebieg eksperyment6w oraz zastosowane roéznorodne i komplementarne metody
badawcze. Przedstawiono charakterystyke materiatu biologicznego, opisano warunki kielkowania
oraz sposob pobierania materialu do badan. Opisano procedure izolacji calkowitego RNA, oceny
jakosci 1 ilosci materiatu oraz przygotowania bibliotek do sekwencjonowania RNA. Przedstawiono
informacje dotyczace technologit sekwencjonowania, platformy uzytej w analizie otaz liczby
uzyskanych odczytéw. Opisano proces mapowania odczytéw na referencyjny transkryptom
jeczmienia oraz analize réznicowanej ekspresji genow 1 zdarzen alternatywnego splicingu. Opisano
tez spos6b przeprowadzenia walidacji wybranych wynikéw RNA-seq za pomoca metody qRT-
PCR, w tym dobér genéw referencyjnych i starteréw. Scharakteryzowano tez sposob analiz
metabolomu, integracji danych transkryptomicznych 1 metabolomicznych oraz analizy
poréwnawczej transkryptomow. Oméwiono tez zastosowana technike transkryptomiki
przestrzennej. Sposob przedstawienia uzytych metod badawczych $wiadczy o jej bardzo dobrej
znajomosci przez Doktorantke oraz wskazuje na to, ze Doktorantka faktycznie odegrala wiodaca
role przy przeprowadzaniu czesci eksperymentalnej swojej pracy.

Nastepnie w autoreferacie znajdziemy rozdzial, w ktérym Doktorantka syntetycznie
podsumowala i przedyskutowala najwazniejsze wyniki swoich badan. Rozdzial ten zostal
przygotowany bardzo dobrze, stanowi jasne zamknigcie klamra calej pracy i pokazuje zdolnos¢
Autorki do krytycznej interpretacji uzyskanych danych w szerokim kontekscie biologicznym.



Cze$é koficowa autoreferatu zawiera jednoznacznie sformulowanych siedem wnioskow
wyplywajacych z przeprowadzonych badan. Sa one zwiezle, ale jednoczesnie obejmuja calos¢
uzyskanych rezultatow. Wnioski odpowiadaja na pytania postawione w pracy: potwierdzaja istotna
role kompleksu CBC w reakcjach kietkowania na ABA, wskazuja na zidentyfikowane mechanizmy
(kontrola alternatywnego splicingu, modulacja crosstalk hormonalnego) oraz podkreslaja

nowatorstwo tych ustaler.. Sformulowania wnioskow sa precyzyjne i wyczerpujace.
Ocena merytorycznej wartosci tozprawy

Nie ma potrzeby, abym jako recenzent rozprawy doktorskie] szczegdlowo streszczal tutaj kazda z
prac stanowiacych rozprawe doktorska, ani wchodzil w role recenzenta wydawniczego. Pozwole
sobie jednak podkreslié najwazniejsze ich osiagniecia w kontekscie calosci rozprawy.

Publikacja 1 dostarcza gruntownej analizy teoretycznej wskazujacej, ze alternatywny splicing jest
integralnym elementem odpowiedzi nasion na ABA 1 ze moéglby by¢ potencjalnym punktem
kontrolnym modulowanym przez rézne czynniki (w domysle, takze przez kompleks CBC).
Publikacja 2 przedstawia przekonujace dowody eksperymentalne na role kompleksu CBC w
kontroli alternatywnego splicingu  transkryptow ABA-regulowanych podczas kielkowania
jeczmienia. W pracy tej po raz pierwszy wykazano, ze brak obu podjednostek CBC (w podwojnym
mutancie hvebp20.ab/ hrebp80.b) powoduje istotne zmiany w profilach splicingowych wielu genow w
odpowiedzi na ABA, w poréwnaniu do roslin dzikich. Wyniki te sa przelomowe, gdyz sugeruja
istnienie nowego poziomu regulacji sygnalizacji ABA na etapie posttranskrypcyjnym. Ponadto, P2
raportuje, ze mutacja CBC wplywa takze na globalna ekspresj¢ genow ABA-regulowanych (liczba
genéw réznicowanie eksprymowanych wzrasta) oraz na fenotyp kielkowania: u podwojnego
mutanta zniesiony zostaje hamujacy efekt ABA na kielkowanie (nasiona kielkuja pomimo
obecnosci hormonu). To ostatnie odkrycie jest bardzo istotne, gdyz wskazuje, ze obie podjednostki
CBC pelnia w pewnym stopniu redundantne, kompensacyjne role. Pojedyncze mutanty cbp20 lub
cbp80 sa nadal wrazliwe na ABA, ale wyeliminowanie obu naraz skutkuje utrata tej wrazliwosct.
Innymi stowy, CBC okazuje si¢ kluczowym czynnikiem warunkujacym odpowiedz kietkowania na
ABA.

Publikacja 3 uzupelnia obraz wynikajacy z P2, rozszerzajac go o analize przestrzenno-metaboliczna.
W P3 Doktorantka skupila si¢ na mapowaniu zmian ekspresji genow ABA-regulowanych w obrebie
zarodka jeczmienia. Zastosowanie technologii Vasum S, patial Gene Expression pozwolilo na
zidentyfikowanie, w kt6rych regionach zarodka aktywuja si¢ okreslone geny w odpowiedzi na ABA,
a jak to wyglada w przypadku mutanta pozbawionego CBC. Co wiecej, w polaczeniu z analiza
metabolitébw hormonoéw, praca ta wykazala istotna interakcje miedzy szlakiem ABA a szlakiem
brasinosteroidéw (BR). U podwojnego mutanta chp20/80 stwierdzono podwyzszony poziom
prekursora aktywnego brasinosteroidu, co sugeruje, ze w braku CBC nastepuje wzmocnienie
biosyntezy BR. Jednoczesnie w transkryptomie zaobserwowano zmiany wskazujace na
przelaczenie czesci odpowiedzi hormonalnej z ABA na szlak BR. To bardzo interesujace
spostrzezenie, sugeruje bowiem, ze kompleks CBC posrednio reguluje rownowage hormonalna:
najwyrazniej w normalnych warunkach posredniczy on w odpowiedzi na ABA, natomiast bez CBC
roslina moze kompensacyjnie uruchamiac szlak brasinosteroidéw, co pomaga kielkowa¢ mimo
obecnosci ABA. Wyniki P3 w sposéb komplementarny potwierdzaja wczesniejsze hipotezy (m.in.
H2 o interakcji ABA z innymi hormonami) i nadaja im szerszy biologiczny kontekst. Ciekawym i
nowatorskim spostrzezeniem jest réwniez to, ze odpowiedz kielkujacych zarodkow jeczmienia na
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egzogenny ABA wykazuje zréznicowanie przestrzenne, czego przejawem jest specyficzna ekspresja
genoéw w r6znych tkankach zarodka.

Ogolnie rzecz biorac, cykl publikacji Ewy Sybilskiej stanowi spojna 1 niezwykle wartosciows calosc.
Kazda z prac rzuca $wiatlo na inny aspekt gléwnego problemu badawczego, a razem tworza one
kompleksowy obraz. Dwie publikacje doswiadczalne (P2 i P3) dostarczaja twardych danych
empirycznych, zas poprzedzajacy je artykul przegladowy (P1) wzmacnia te wyniki od strony
teoretycznej. Chcialabym réwniez zaznaczyc, ze poza wymienionymi pracami stanowiacymi trzon
rozprawy, Ewa Sybilska jest wspolautorka innych publikaciji o tematyce pokrewne;. Swiadczy to o
jej szerokiej aktywnosci naukowej i umiejetnosci wspotpracy w réznych projektach, jednakze nie

wplywa bezposrednio na oceng rozprawy jako takiej.
Podsumowanie oceny

Przedlozona rozprawa doktorska jest dojrzalym i wartoSciowym opracowaniem
naukowym, ktére wnosi istotny wktad w poznanie mechanizméw dziatania kwasu
abscysynowego podczas kietkowania nasion jeczmienia. Wszystkie zalozone cele badawcze
zostaly zrealizowane, a wyniki pracy w pelni potwierdzily postawione hipotezy. Zastosowane
metody dobrano odpowiednio do stawianych pytai badawczych. Swiadczy to o wysokich
kompetencjach metodblogicznych Doktorantki. Na podstawie przeprowadzonych eksperymentow
udalo si¢ wypracowac calosciowy model opisujacy, w jaki sposob kompleks CBC reguluje
odpowiedz kielkowania na ABA, m.in. poprzez wplyw na alternatywny splicing kluczowych genow
oraz na réwnowage miedzy sygnalami ABA a brasinosteroidami. Wyniki te cechuja sig
otyginalnoscia, gdyz do tej pory rola kompleksu CBC w tym kontekscie nie byla znana.
Doktorantka wykazala sie rozlegla wiedza teoretyczna, umiejetnoscia krytycznego myslenia oraz
samodzielnoscia w rozwiazywaniu zlozonych probleméw badawczych. Jej rozprawa napisana jest
w sposéb merytoryczny, klarowny i profesjonalny. Nieliczne uwagi krytyczne, ktore
sformulowalem (dotyczace gléwnie aspektéw formalnych, takich jak styl redakcyjny czy sugestie
dodatkowych ulatwien dla czytelnika), maja charakter drobnych wskazéwek i nie wplywaja na
ogolna, bardzo wysoka oceng pracy.

Stwierdzam, ze rozprawa doktorska mgr Ewy Sybilskiej spetnia wszystkie wymagania
zawarte w art. 187, §1-4 ustawy z dnia 18 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce
(Dz.U. 2024 poz. 1571). Rozptawa doktorska prezentuje ogélna wiedz¢ teoretyczng
kandydatki w dyscyplinie nauki biologiczne oraz umiej¢tno$¢ samodzielnego prowadzenia
pracy naukowej. Przedmiotem rozprawy jest oryginalne rozwigzanie problemu
naukowego. Stanowi ja zbi6r opublikowanych i powigzanych tematycznie artykutow
naukowych. Do rozprawy doktorskiej dotaczono streszczenie w jezyku angielskim i jezyku
polskim.

Autorka podjela wazny temat, poprawnie zdefiniowala jego teoretyczne podstawy, dobrala
wlasciwe metody i uzyskala nowe, cenne wyniki. Interpretujac je, wykazala si¢ wnikliwoscia oraz
dojrzalo$cia naukowa. Jestem przekonana, ze wyniki rozprawy przyczynia si¢ do rozwoju wiedzy
w zakresie biologii nasion i sygnalizacji hormonalnej u roslin. Oceniang rozprawe doktorska
opiniuj¢ jednoznacznie pozytywnie i wnosze do Rady Naukowej Instytutu Biologii,
Biotechnologii i Ochrony Srodowiska Uniwersytetu Slaskiego w Katowicach o
dopuszczenie pracy do publicznej obrony.



Rozprawa doktorska mgr Ewy Sybilskiej spetnia nie tylko wymagania okreslone w art. 187 ustawy
Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce, ale takze odznacza si¢ cechami uzasadniajacymi jej
wyrdznienie.

Praca cechuje si¢ wysokim poziomem oryginalnosci, zaréwno pod wzgledem przyjetej
problematyki badawczej, jak i zastosowanych nowoczesnych metod biologii molekularnej 1
bioinformatyki. Zintegrowane podejscie do badan nad sygnalizacja ABA z uwzglednieniem
clementéw translacyjnej kontroli ekspresji genéw poprzez kompleks CBC stanowi istotny wkiad w
rozw6j wiedzy z zakresu biologii roslin. Szczegdlng wartos¢ ma réwniez opublikowanie wynikow
w renomowanych czasopismach o zasiegu mi¢dzynarodowym.

Rozprawa zostala przygotowana z duza staranno$cia merytoryczng 1 edytorska, a sposob
prezentacji zagadnieri $wiadczy o dojrzaltosci badawczej Autorki. Wyniki badani maja tez potencjal
aplikacyjny w zakresie poprawy odpornosci nasion zb6z na czynniki stresowe, co dodatkowo
zwigksza wartosc pracy.

W zwigzku z powyzszym wnioskuje o wyréznienie rozprawy doktorskiej zgodnie z
procedurg okreslong w zarzadzeniu Rektora US nr 62/2025.
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