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Ocena osiggniecia naukowego i aktywnosci naukowej dr Miriam Szurman-
Zubrzyckiej w zwigzku z ubieganiem sie o stopien doktora habilitowanego w dziedzinie
nauk scistych i przyrodniczych w dyscyplinie nauki biologiczne

Informacje wstepne

Kariera naukowa Pani dr Szurman-Zubrzycka jest $cisle powigzana z Uniwersytetem Slgskim
w Katowicach, gdzie habilitantka studiowata na kierunku Biofechnologia uzyskujgc stopien
licencjata (rok 2006) i magistra (rok 2008). W roku 2013, pod kierunkiem prof. dra
hab. Mirostawa Matuszynskiego, obronita z wyrdznieniem rozprawe doktorskg pt.
sldentyfikacja nowych alleli genéw potencjalnie zwigzanych z rozwojem systemu
korzeniowego u Hordeum vulgare oraz ich analiza funkcjonalna”, uzyskujac stopien naukowy
doktora nauk biologicznych. W kolejnych latach byta zatrudniona na stanowisku asystenta w
Katedrze Genetyki (do 2019), a nastepnie adiunkta w Instytucie Biologii, Biotechnologii i
Ochrony Srodowiska (do chwili obecne;j).

Nadestana dokumentacja wniosku jest kompletna, tak wiec spetnione zostaty wszystkie
wymogi formalne niezbedne do ubiegania sie o stopien doktora habilitowanego.

Charakterystyka osiggniecia naukowego

Gtéwnym elementem rozprawy habilitacyjnej pani doktor Szurman-Zubrzyckiej jest osiagniecie
naukowe zatytutowane ,Badanie mechanizmow molekularnych zwigzanych z odpowiedzig na
fitotoksyczne jony glinu oraz ze $ciezkg DDR u jeczmienia”. Ma ono forme cyklu czterech
artykutéw oryginalnych i dwoéch artykutdow przeglgdowych. Dr Szurman-Zubrzycka jest
pierwszym autorem w trzech z tych prac, ostatnim autorem korespondencyjnym w jednej
pracy, oraz pierwszym i jednoczesnie korespondencyjnym autorem w dwoch artykutach.

Punktem wyjscia i jednoczesnie kluczowym elementem badan zaprezentowanych w
osiggnieciu naukowym habilitantki jest udziat w utworzeniu i scharakteryzowaniu populacji
HorTILLUS. HorTILLUS jest platformg TILLINGowg pomys$lang jako narzedzie do
funkcjonalnej charakterystyki genéw jeczmienia. W oparciu o mutageneze chemiczng
wygenerowano populacje ponad 10 tysiecy roslin My, ktore zostaly scharakteryzowane
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fenotypowo pod wzgledem cech morfologicznych. Dla prawie 3,5 tys. roslin Mz, ktore
wytworzyly najwiekszg liczbe nasion, przeprowadzono tez ewaluacje w kolejnym pokoleniu
dodajac bardziej wnikliwg charakterystyke obejmujgcg wysokos¢ i wzrost roslin, ich
architekture, czas kwitnienia czy budowe i kolor kloséw i ziaren. Materiat ten moze byc¢
wykorzystany w klasycznym podejsciu typu forward genetics do identyfikacji genow
zwigzanych z tymi cechami, cho¢ szanse na znalezienie nieznanych gendw dla klasycznych
cech fenotypowych, sg raczej niewielkie (ze wzgledu na wysoki stopien wysycenia
dotychczasowych screeningéw). Dlatego tez gtéwnym celem utworzenia platformy jest
mozliwos¢ wyszukiwania i charakteryzacji mutantow w z gory wybranych genach, czyli w
oparciu o podejscie typu reverse genetics. Pomimo rozwoju techniki CRISPR-Cas9
umozliwiajgcej precyzyjng edycje genow, ograniczone mozliwosci transformacji jeczmienia,
ograniczajgce sie w zasadzie do jednego genotypu, jak i inne wzgledy techniczne sprawiaja,
ze takie narzedzie jest wyjgtkowo cenne w badaniach, zwitaszcza tych o charakterze
aplikacyjnym.

Jako przyktad takiego zastosowania HorTILLUSa autorzy wybrali 32 geny zaangazowane w
rézne aspekty wzrostu i rozwoju roslin i wyszukali dla nich mutantow w kolekcji postugujac sie
klasyczng metodg detekcji heterodupleksow produktéw PCR. Pozwolito to na oszacowanie
czestosci wystepowania mutacji w kolekgcji, a takze doktadng charakterystyke typdw mutac;i i
ich potencjalnych efektéw na kodowanie biatka. W dalszej czesci artykutu autorzy
przedyskutowali takze r6zne aspekty stosowania HorTILLUSa w badaniach.

Praca opisujgca populacje HorTILLUS ukazata sie w czasopismie Frontiers in Plant Sciences,
a dr Szurman-Zubrzycka jest w niej pierwszym autorem. Praca jest bardzo dobrze cytowana
(ponad 90 cytowan w bazie Google Scholar na dzien przygotowania recenzji) a kolekcja
znalazta zastosowanie w badaniach funkcjonalnych wielu zespotéw nie tylko z US, ale takze
z UAM oraz jednostek naukowych w innych krajach (Uniwersytet w Nottingham i Instytut
Czeskiej Akademii Nauk), co istotnie przyczynito sie do rozwoju wspotpracy naukowe;j.
Pomimo, ze jest to praca wieloautorska, w ktorej przygotowaniu brato udziat 30 autoréw, to
jednak wkfad habilitantki w jej przygotowanie, jak i w opracowanie zaprezentowanych w pracy
wynikéw, byt kluczowy, czego potwierdzeniem jest jej pozycja jako pierwszego autora, jak tez
oswiadczenie autora korespondencyjnego — prof. lwony Szarejko. Dr Szurman-Zubrzycka
brata udziat w praktycznie wszystkich etapach opracowania kolekcji poczynajgc od pokolenia
M2, a konczgc na analizach TILLING dla czterech z opisanych gendéw. Ponadto habilitantka
byta wiodgcym autorem, jesli chodzi o przygotowanie samej publikacji.

Bedac w posiadaniu rozlegtej kolekcji mutantow jeczmienia, jak najbardziej logiczne byto
wykorzystanie jej do charakterystyki konkretnych genéw. Nie dziwi wiec, ze taki cel obrata
sobie habilitantka koncentrujgc sie na interesujgcym jg zagadnieniu wptywu jondw glinu na
powstawanie uszkodzen DNA i zwigzang z tym aktywnosc sciezek naprawczych. Dwie kolejne
prace wtgczone do osiggniecia habilitacyjnego dotyczg charakterystyki wyselekcjonowanych
z kolekcji HorTILLUS mutantéw gendéw HVATR oraz HvSOGT.
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Gen HrATR koduje kinaze, ktora stanowi kluczowy element sygnalizacji stresu zwigzanego z
uszkodzeniami DNA wplywajgc tym samym na aktywno$¢ odpowiednich szlakow
naprawczych. W pracy Szurman-Zubrzycka i in. (2019) habilitantka przeprowadzita
funkcjonalng analize HVATR, identyfikujgc 17 mutantéw w populacji HorTILLUS, sposréd
ktorych do dalszych badan wytypowata mutanta hvatr.g niosgcego substytucje aminokwasowg
w wysoce konserwowanej domenie funkcjonalnej kinazy. Szczegotowa charakterystyka
fenotypowa ujawnita istotne réznice w architekturze systemu korzeniowego miedzy mutantem
a roslinami typu dzikiego zaréwno w warunkach kontrolnych, jak i w obecnosci toksycznych
jonow glinu. Mutant hvatr.g wykazywat wyzszg tolerancje na jony glinu, co objawiato sie m.in.
mniejszym zahamowaniem wzrostu korzeni, stabilng aktywnoscig mitotyczng i brakiem
istotnych zmian w profilu cyklu komérkowego. Zastosowane analizy cytometryczne i test
TUNEL potwierdzity, ze mutant cechuje sie podwyzszonym poziomem uszkodzen DNA juz w
warunkach fizjologicznych, jednak nie prowadzi to do zatrzymania cyklu komoérkowego, co
sugeruje zaburzong, ale aktywng odpowiedz DDR.

Habilitantka nie tylko zaplanowata i przeprowadzita wszystkie kluczowe eksperymenty, ale
rowniez samodzielnie zinterpretowata dane oraz przygotowata manuskrypt, wskazujgc na
fundamentalne znaczenie HVATR w odpowiedzi jeczmienia na stres genotoksyczny wywotany
obecnoscig glinu w srodowisku. Publikacja, ktéra ukazata sie we Frontiers in Plant Sciences,
byta jak dotad cytowana 18 razy, co swiadczy o jej duzej wartosci i dobrym przyjeciu przez
spotecznos¢ naukowa.

Z kolei w pracy Szurman-Zubrzycka i in. (2025) habilitantka skoncentrowata sie na analizie
funkcjonalnej genu HvSOG1 (HVNACS), kodujgcego roslinny czynnik transkrypcyjny z rodziny
NAC, bedacy gtébwnym regulatorem odpowiedzi DDR. Na podstawie analizy in silico
zidentyfikowano homolog AtSOG1 u jeczmienia, a nastepnie z wykorzystaniem strategii
TILLING i populacji HorTILLUS wytypowano mutanta hvnac8.k, u ktérego przewidywano silne
zaburzenia w funkcji biatka. Habilitantka przeprowadzita szczegétowg analize odpowiedzi tego
mutanta na dwa czynniki genotoksyczne: toksyczne jony glinu oraz zeocyne, wykazujac, ze
hvnac8.k akumuluje znaczne ilosci uszkodzen DNA nawet w warunkach kontrolnych.
Jednoczesnie, pomimo zwiekszonego poziomu uszkodzen, u mutanta nie dochodzito do tak
silnego zahamowania cyklu komérkowego jak u roslin typu dzikiego, co przektadato sie na
tagodniejszg redukcje wzrostu systemu korzeniowego w warunkach stresu. Habilitantka
wykazata takze, Ze u mutanta nie dochodzito do indukcji kluczowych genéw odpowiedzialnych
za naprawe DNA, takich jak HYRAD51 czy HvBRCA1, co wskazuje na regulacyjng role
HvNACS8 w aktywacji szlaku HR. Uzyskane dane pozwolity na sformutowanie nowego modelu
udziatu genu HvSOG171 w odpowiedzi na uszkodzenia DNA u jeczmienia, zarbwno w
warunkach fizjologicznych, jak i przy dziataniu czynnikéw stresowych.

Habilitantka odegrata kluczowg role w identyfikacji mutanta, projektowaniu i realizaciji
eksperymentéw fenotypowych, cytologicznych i molekularnych oraz w przygotowaniu i
interpretacji wynikow przedstawionych w tej publikacji. W tej pracy, opublikowanej w DNA
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Repair, dr Szurman-Zubrzycka wystepuje jednoczesnie jako pierwszy autor i jedyny autor
korespondencyjny, co odzwierciedla szeroki zakres jej udziatu w przygotowaniu pracy.

Poza pracami charakteryzujgcymi konkretne geny zaangazowane w naprawe uszkodzehn DNA
spowodowang stresem, habilitantka przeprowadzita takze szczegotowg analize
transkryptomiczng merystemu korzeniowego jeczmienia poddanego dwom réznym, ale czesto
wspotwystepujgcym stresom — dziataniu jondw glinu oraz obnizonemu pH. Eksperymenty
zostaty wykonane w dwdch wariantach czasowych: krétkotrwatym (24 i 48 godzin) oraz
diugotrwatym (7 dni) narazeniu roslin na stresory, co pozwolito na ocene dynamicznych zmian
w ekspresji genow. Wyniki jednoznacznie wykazaty, ze obnizone pH oraz obecnos¢ glinu
aktywujg odmienne sSciezki sygnatowe i zestawy gendw, swiadczac o rozdzielnosci
mechanizmoéw odpowiedzi na te dwa stresory. W reakcji na kwasne srodowisko
zaobserwowano przede wszystkim indukcje genéw zwigzanych z regulacjg rownowagi redoks,
przebudowg $ciany komorkowej oraz homeostazg jonowa, natomiast dlugotrwata ekspozycja
na glin wywotata znacznie szerszg odpowiedz transkryptomiczng, obejmujacg aktywacje
genow kodujgcych transportery metali ciezkich oraz elementy klasycznej odpowiedzi
stresowej. Przeprowadzone badania dostarczyty istotnych informacji na temat molekularnych
mechanizmow tolerancji jeczmienia na zakwaszenie gleby i toksycznosé glinu oraz wskazaty
potencjalne cele molekularne do dalszej selekcji i modyfikacji genetycznych w celu poprawy
odpornosci roslin uprawnych.

Warto zauwazy¢, ze w tej pracy, opublikowanej we Frontiers in Genetics, dr Szurman-
Zubrzycka wystepuje jako pierwszy autor i jednoczes$nie jest — obok prof. Szarejko — autorem
korespondencyjnym. Habilitantka byta zatem wspotautorkg koncepcji eksperymentow,
przeprowadzita analizy bioinformatyczne danych RNA-seq oraz interpretacje wynikow w
kontekscie fizjologicznym, co znaczaco wzbogacito wiedze o adaptacji roslin do
niekorzystnych warunkoéw srodowiskowych. Praca byta cytowana 37 razy, co potwierdza jej
widocznos$¢ i znaczenie w obszarze badan nad odpowiedzig roslin na stres srodowiskowy oraz
przydatnos¢ uzyskanych wynikéw dla dalszych analiz funkcjonalnych i hodowlanych.

Poza oméwionymi przeze mnie wynikami otrzymanymi w pracach eksperymentalnych, dr
Szurman-Zubrzycka w swoim osiggnieciu wykazata réwniez dwie prace o charakterze
przegladowym. W obu tych pracach wystepuje ona jako autorka korespondencyjna, co
Swiadczy o jej kluczowym udziale w tworzeniu koncepcji prac i opracowaniu materiatow
zrédtowych. Pierwsza z nich, zatytutowana ,Understanding plant tolerance to aluminum:
exploring mechanisms and perspectives” (Plant and Soil), stanowi wszechstronny przeglad
aktualnych mechanizmow tolerancji roslin na glin, obejmujacy role czynnikéw transkrypcyjnych
(w tym STOP1), poliamin, miRNA czy szlaku DDR, a takze przedstawia perspektywy
wykorzystania tych mechanizmow w hodowli nowych odmian odpornych na glin. Druga praca,
pt. “How Do Plants Cope with DNA Damage? A Concise Review on the DDR Pathway in
Plants” (Int. J. Mol. Sci.), skupia sie na roslinnych sktadnikach odpowiedzi na uszkodzenia
DNA, prezentujgc DDR jako zintegrowang sie¢ sygnatowg, regulacje cyklu komorkowego,
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mechanizmy naprawcze i specyficzne elementy roslinne jak SOG1. W obu przypadkach
habilitantka byta wspodtautorkg koncepcji pracy, zbierata i analizowata literature naukowsg, a
takze formutowata syntetyczne interpretacje, co potwierdza jej zdolnosci w opracowaniu
przegladowym istotnych zagadnien biologii roslin.

Ocena osiagniecia habilitacyjnego

Przedstawione do oceny osiggniecie naukowe w postaci cyklu publikacyjnego jest zwarte
tematycznie, stanowigc logiczny cigg badan, ktéry podejmuje wazne naukowo zagadnienia
odpowiedzi roslin na stresy, zwtaszcza stres obecnosci jonow glinu w glebie w kontekscie
uszkodzen DNA i ich naprawy. Ta tematyka badawcza wydaje sie celnie dobrana, jako ze glin
stanowi obok suszy gtéwny czynnik ograniczajgcy wzrost roslin na glebach kwasnych.
Jednoczesnie badania nakierowane na naprawe DNA sg w tym kontekscie szczegolnie
intersujgce i niedoreprezentowane w literaturze.

Punktem wyjscia jest artykut omawiajgcy opracowang przy znaczgcym wspotudziale
habilitantki kolekcje TILLingowa mutantow jeczmienia. Uwazam, Zze jest to najwazniejszy
element osiggniecia habilitacyjnego z kilku przyczyn. Po pierwsze, stworzenie i
scharakteryzowanie tej platformy byty zdecydowanie najbardziej czaso- i pracochtonnym
zadaniem, wymagajgcym ogromnego zaangazowania i wielopoziomowej wspotpracy a takze
duzych zdolnosci organizacyjnych. Osiggniecia tego typu sa czesto niedoceniane, cho¢
przeciez sg kluczowe dla postepu nauki dostarczajgc spotecznosci naukowej wtasciwych
narzedzi do prac badawczych. Po drugie, platforma HorTILLUS jest wykorzystywana przez
wiele zespotéw w Polsce i zagranicg pozwalajgc na prowadzenie zaawansowanych badan
genetycznych na jeczmieniu, zarbwno w zakresie genetyki klasycznej jak i odwrocone;.
Ponadto kolekcja ta jest stale uzupetniana, dzieki czemu utrata genotypow zwigzana z
obnizong ptodnoscig zmutowanych nasion jest w petni rekompensowana dodawaniem nowych
roslin w identycznym tle genetycznym. Wreszcie fakt, ze jest to kolekcja przygotowana w
oparciu o konkretng polskg odmiane hodowlang jeczmienia sprawia, ze platforma pozwala na
uzyskiwanie genotypdw waznych z aplikacyjnego punktu widzenia, ktore potencjalnie moga
by¢ zastosowane w pracach hodowlanych. Warto tez nadmienié, ze w przypadku jeczmienia
technologia edycji genéw jest mato efektywna ze wzgledu na powazne problemy z
transformacjag roslin. Tak wiec populacja HorTILLUS, a co za tym idzie osiggniecie naukowe
habilitantki, powinno zosta¢ odpowiednio docenione.

Z kolei prace opublikowang we Frontiers in Genetics w 2021 roku mozna rozpatrywaé w
kategorii rozpoznania tematycznego celem okreslenia interesujgcych dla habilitantki Sciezek
sygnalizacyjnych i sieci genowych uruchamianych w odpowiedzi na obecnos¢ glinu i niskiego
pH gleby. Ten cel zostat osiggniety, jednoczesnie spotecznos¢ naukowa zyskata obszerne
zrodto informacji na regulacji ekspresji genéw w tak zdefiniowanych warunkach stresowych u
jeczmienia.
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O ile praca opisujgca kolekcje TILLingowg oraz praca z analizg transkryptomu dostarczajg
zaplecza do dalszych badan, o tyle dwie kolejne prace wynikowe, charakteryzujgce funkcje
gendéw HVATR i HYSOG1 sg przyktadami klasycznych analiz genetycznych, w ktérych allele
mutacyjne pozwalajg na dogtebng charakterystyke funkcji genéw. Osobiscie nie jestem
przekonany, ze ktorykolwiek z otrzymanych mutantow bedzie przydatny w pracach
aplikacyjnych nad zwiekszeniem odporno$ci roslin na stresy abiotyczne, jednak z naukowego
punktu widzenia istotne jest przede wszystkim scharakteryzowanie efektéw mutacji w tych
genach. Ten cel zostat osiggniety co jest o tyle wazne, ze bezposrednie przenoszenie nasze;j
wiedzy z organizméw modelowych na rosliny uprawne bardzo rzadko konczy sie sukcesem.
Dlatego kazda charakterystyka gendéw w roslinach uprawnych, takze tych o dos¢ dobrze
poznanych funkcjach u innych organizméw, ma duze znaczenie poznawcze.

Swego rodzaju klamrg spinajgcg osiggniecia badawcze dr Szurman-Zubrzyckiej sg dwie prace
przegladowe. Stanowig one cenng synteze wiedzy na temat szlaku DDR oraz wptywu glinu na
rosliny demonstrujgc znajomosc¢ tematyki i umiejetnos¢ odniesienia swoich wtasnych badan
do ogdlnej wiedzy. Habilitantka celnie wskazata w swoim osiaggnieciu prace przeglagdowe, w
ktorych petnita funkcje autora korespondencyjnego, udowadnia to bowiem jej kluczowa role w
ich przygotowaniu. Razem z pracami Szurman-Zubrzycka i in. 2021 oraz 2025, w ktorych
habilitantka réwniez byta autorem korespondencyjnym, wskazuje to na jej dojrzatosc i petng
samodzielnos¢ naukowg. Potwierdzeniem znaczenia naukowego badan habilitantki i jej
wktadu w rozwdj dyscypliny jest relatywnie duza liczba cytowan prac wigczonych do jej
osiggniecia habilitacyjnego, ktéra wg Google Scholar na dzien przygotowania recenzji
dochodzita do 200.

Podsumowujgc catosciowo osiggniecie habilitacyjne dr Szurman-Zubrzycka stwierdzam, ze
przedstawione w nim badania mechanizméw molekularnych zwigzanych z odpowiedzig na
fitotoksyczne jony glinu oraz ze Sciezkg DDR u jeczmienia wnoszg istotny wktad w rozwoj
dyscypliny nauki biologiczne i oceniam je zdecydowanie pozytywnie.

Ocena aktywnosci naukowej, organizacyjnej i dydaktycznej

Pozostaly dorobek dr Szurman-Zubrzyckiej obejmuje jedng prace opublikowang przed
doktoratem oraz 14 prac opublikowanych juz po uzyskaniu stopnia doktora. Prace te obejmujg
cztery rozdziaty ksigzkowe dotyczgce gtownie technik mutagenezy u roslin, dwie prace
metodyczne/protokoty dotyczgcy TILLINGu, jedng praca przegladowg, w ktdrej pierwszym
autorem jest habilitantka, oraz siedem prac oryginalnych, z ktérych czes¢ zostata wykonana w
zespole prof. Szarejko, inne za$ sg efektem wspotpracy z zespotami zagranicznymi. Udziat
habilitantki w powstanie tych prac eksperymentalnych jest rézny, cho¢ warto podkresli¢, ze w
jednej z nich jest pierwszym autorem. Sumaryczny IF wszystkich publikacji habilitantki w
momencie skfadania wniosku wynosit 71.45 a liczba cytowan wg bazy Scopus — 575. Jej
indeks Hirscha wg Scopus to 10, a wg GoogleScholar — 13. Sg to bardzo dobre wartosci jak

na ten etap kariery naukowe;j.
6
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W mojej opinii dr Szurman-Zubrzycka wypetnia wymag ,wykazywania sie istotng aktywnoscia
naukowg (...) realizowang w wiecej niz jednej uczelni, instytucji naukowej, (...) w
szczegolnosci zagranicznej”. Habilitantka nie odbyla wprawdzie wiasciwego kilkuletniego
stazu podoktorskiego, ktory zapewne pozytywnie wptynatby na jej rozwdj naukowy, jednak
odbyta w sumie dwa dwumiesieczne staze zagraniczne, jeden na Uniwersytecie BolohAskim a
drugi w IPK Gatersleben oraz dwa krotkie wyjazdy studyjne do Miedzynarodowej Agencji
Energii Atomowej w Wiedniu. Co wazne, te wyjazdy zaowocowaty rozwinieciem wspotpracy
naukowej, ktéra doprowadzita do powstania publikacji. Dodam, ze dorobek publikacyjny
habilitantki jasno wskazuje na jej zdolnos¢ do wspotpracy z innymi zespotami, w tym
zagranicznymi, co jest wazng i dobrze rokujgca cechg u naukowca na tym etapie kariery.

Dorobek konferencyjny habilitantki obejmuje liczne wystgpienia na krajowych i
miedzynarodowych konferencjach naukowych. Przed uzyskaniem stopnia doktora
prezentowata wyniki badan m.in. w Wiedniu, Kopenhadze, Stambule, Ohridzie i Katowicach.
Po doktoracie wygtosita liczne referaty, w tym zaproszone wyktady i wystgpienia plenarne,
m.in. na: FAO/IAEA International Symposium on Plant Mutation Breeding and Biotechnology
(Wieden, 2018 — jako keynote speaker), Plant and Animal Genome Conference (PAG XXVII,
San Diego, 2019 — wyktad zaproszony; rowniez udziat w kolejnych edycjach w 2023 i 2024),
Danish Cereal Network and DanSeed Symposium (Dania, 2019 — wyktad zaproszony), 9th
International Conference on the Bioeconomy (Halle, 2021), oraz PSEPB Conferences
(Katowice 2021, Poznan 2023). Jest rowniez autorkg i wspotautorkg licznych doniesien
plakatowych prezentowanych na miedzynarodowych spotkaniach naukowych w Europie i
USA.

Po wuzyskaniu stopnia doktora habilitantka prowadzita cykle wyktadéw podczas
miedzynarodowych kursow FAO/IAEA w Republice Potudniowej Afryki (Pretoria, 2014) i Peru
(Lima, 2014), gdzie szkolita uczestnikow z krajow rozwijajgcych sie z zakresu mutagenezy,
projektowania programéw hodowli mutacyjnej, technik TILLING oraz wykorzystania
podwojnych haploidéw. Co wiecej, dr Szurman-Zubrzycka aktywnie uczestniczyta w
organizacji wydarzen naukowych; w tym zakresie petnita tak istotne funkcje, jak organizatora
miedzynarodowego kursu IAEA w Katowicach (2010), dyrektora organizacyjnego
miedzynarodowego szkolenia dla naukowcéw z Europy Wschodniej i Azji (2023),
wspotorganizatora szkoty ,Genomics and New Genomic Techniques” (Katowice, 2024), i
wielokrotnie byta cztonkinig komitetobw organizacyjnych ogdlnopolskich wydarzen
popularyzujgcych nauke, takich jak Noc Biologéw i Slgski Festiwal Nauki. Te aktywnosci jasno
pokazujg jej duze zdolnosci w zakresie organizacyjnym, ktére bedg zapewne przydatne takze
na dalszych etapach jej kariery naukowe;j.

Jako kierownik projektu kieruje obecnie trzema prestizowymi projektami badawczymi:
e Projekt OPUS-26 (NCN, 2024-2028) — dotyczacy molekularnych mechanizméw
odpowiedzi roslin na toksycznos¢ glinu (1 654 127 PLN),
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e Projekt Beethoven Life 1 (NCN/DFG, 2020-2025) — badajgcy mechanizmy odpowiedzi
transkrypcyjnej na stres genotoksyczny u roslin (1 076 775 PLN),

e Projekt HEATDDR (HORIZON-MSCA Doctoral Network, 2025-2029) — dotyczacy
reakcji roslin na stres termiczny i uszkodzenia DNA; dr Szurman-Zubrzycka kieruje
polskim zespotem (226 512 EUR).

Projekty te Swiadczg o nabyciu umiejetnosci przygotowywania aplikacji grantowych i
zdobywania funduszy na badania, zaréwno ze zrédet krajowych, jak i miedzynarodowych. W
przesztosci brata rowniez udziat jako wykonawca w miedzynarodowych projektach
finansowanych m.in. przez ERA-NET, HORYZONT 2020, NCBiR, NCN i FAO/IAEA. Wsréd
nich znalazty sie projekty dotyczgce genotoksycznosci glinu, architektury tanu jeczmienia,
regulacji akwaporyn, tolerancji na susze oraz rozwoju platformy HorTILLUS.

Ponadto habilitantka petnita funkcje promotora prac licencjackich i promotora badz opiekuna
prac magisterskich, a takze recenzenta pracy doktorskiej zrealizowanej na Uniwersytecie w
Ofomulcu. Jest tez bardzo aktywna na polu dydaktyki opracowujgc nowe zajecia dla studentéw
i prowadzac zajecia kursowe dla kilku roznych kierunkéw studiow, w tym takze trzeciego
stopnia. Warto zauwazy¢, ze zajecia te sg bardzo wysoko oceniane przez studentéow. Ten
rozlegty dorobek dydaktyczny zapewnia wysokie kwalifikacje do ksztatcenia mtodego
pokolenia badaczy.

W podsumowaniu stwierdzam, ze pozostata aktywnos$¢ naukowa dr Szurman-Zubrzyckiej, nie
uwzgledniona w jej gtownym osiggnieciu habilitacyjnym, jest znaczgca i swiadczy o jej
systematycznej, diugofalowej aktywnosci naukowej. Obejmuje ona zaréwno prowadzenie i
udziat w projektach badawczych o zasiegu krajowym i miedzynarodowym, jak i liczne
wystgpienia konferencyjne, dziatalno$¢ szkoleniowg oraz zaangazowanie w edukacje mtodych
naukowcow.

Ocena konncowa

Stwierdzam, ze przedstawione mi do oceny osiagniecie naukowe oraz pozostata
aktywnos¢ naukowa dr Miriam Szurman-Zubrzyckiej w petni spetniaja wymogi stawiane
w ustawie z dnia 20 lipca 2018 r. — Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz.U. z 2018
r. poz. 1668 ze zm.) — w sprawie kryteriow oceny osiagnie¢ osoby ubiegajgcej sie o
nadanie stopnia doktora habilitowanego. Z tej te przyczyny pozytywnie opiniuje
wniosek o nadanie doktor Miriam Szurman-Zubrzyckiej stopnia naukowego doktora
habilitowanego w dziedzinie nauk scistych i przyrodniczych w dyscyplinie nauki
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Piotr Ziotkowski
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