Nadal pozostaje tajemnicg, w jaki sposob duza liczba gatunkéw glebowych o
potencjalnie identycznych niszach pokarmowych jest w stanie koegzystowac. Jedna z hipotez
tlumaczacych to zjawisko, ktore stoi niejako w sprzecznosci z ekologiczng teorig konkurencii,
zaktada, ze wystepuja nieodkryte réoznice w wykorzystaniu zasobow pokarmowych migdzy
gatunkami. Rzeczywiscie, status troficzny wielu grup bezkregowcéw glebowych pozostaje
niepewny lub konceptualny, poniewaz tradycyjnie stosowane metody badawcze, takie jak
bezposrednia obserwacja behawioru odzywiania, analiza mikroskopowa zawartosci przewodu
pokarmowego, analiza aktywnos$ci enzyméw w homogenatach tkankowych, hodowle na
roznych zrodtach sktadnikow odzywczych oraz testy wyboru pokarmu, zazwyczaj dostarczaja
jedynie ograniczonych informacji o ztozonym procesie, jakim jest odzywianie.

Jednym z wyzwan, z ktérym nalezy si¢ mierzy¢ w badaniach ekologii troficznej, jest to,
ze w przypadku wielu bezkrggowcow mezofauny nie mozna wykluczy¢ znacznego udziatu
aparatu enzymatycznego mikrobioty, ktéra moze maskowac¢ endogenne zdolnosci trawienne
zwierzecia. Ponadto, sytuacje komplikuje réwniez fakt obecnosci w wielu grupach
bezkrggowcoOw wczesniej niezidentyfikowanych kompleksow gatunkow kryptycznych,
poniewaz poszczegdlne linie (odrgbne gatunki kryptyczne) moga rézni¢ si¢ od siebie pewnymi
wiasciwosciami ekologicznymi i fizjologicznymi.

Wazonkowce (Enchytraeidae), zwane rowniez doniczkowcami, s3 szeroko
rozpowszechniong rodzing matych, gléwnie ladowych dzdzownicoksztattnych pierscienic
(Annelida). Przypisuje si¢ im udzial w wielu waznych procesach glebowych, takich jak
powstawanie prochnicy, tworzenie struktury gleby oraz katalizowanie aktywnosci 1 dyspersje
mikroorganizméw. Mimo ze wazonkowce sg istotng grupg zwierzat w wielu ekosystemach, ich
pozycja w glebowej sieci troficznej jest niejednoznaczna. Podobnie jak w przypadku
dzdzownic, przyjeto si¢ uwazac, ze mikroorganizmy (bakterie 1 grzyby) odgrywajg istotng role
w odzywianiu wazonkowcdw, bedac waznym zrédlem enzyméw, w tym celulolitycznych. Do
tej pory jednak zaden z przedstawicieli rodziny Enchytraeidae nie byt obiektem badan
molekularnych w konteks$cie ujawnienia jego endogennych zdolnosci trawiennych.

Celem niniejszej rozprawy doktorskiej byto ustalenie pozycji troficznej wazonkowca
biatego (Enchytraeus albidus) w oparciu o informacje dotyczace zdolnosci trawiennych
badanego gatunku uzyskane dzigki wykorzystaniu klasycznych (m.in. izolacja RNA, RT-PCR
i klonowanie), jak i nowoczesnych technik biologii molekularnej (RNA-Seq). Uzyskane dane
poddano szerokim analizom bioinformatycznym. Gtéwng cze$¢ projektu stanowita
identyfikacja transkryptow genoéw zaangazowanych w produkcj¢ enzymoéw trawiennych oraz
uzyskanie transkryptomu dla szczepu PL-A, jednorodnego pod wzgledem mtDNA. Uzyskane
dane postuzyty do ustalenia potencjalnej pozycji troficznej badanego organizmu.

W wyniku przeprowadzonych badan stwierdzono, ze wsrod calego szeregu glikozydaz,
E. albidus wykazuje endogenng ekspresje genow kodujacych celulazy z rodziny GH9, jak
rowniez ekspresje gendw uczestniczacych w trawieniu mikroorganizmoéw, w tym
wyspecjalizowanego, trawiennego lizozymu typu i (GH221), ktéry posiada dodatkowo domeng
SH3b (przypuszczalnie bioragcg udziat w wigzaniu i rozpoznawaniu peptydoglikanu). W
zwigzku z tym Enchytraeus albidus wykazuje cechy posrednie pomigdzy saprofagami
pierwszorzgdowymi (sapromakrofitofagami) a saprofagami drugorzedowymi (sapro-
mikrofitofagami) i moze by¢ zatem okreslony mianem saprofaga typu posredniego.



