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Ocena osiggniecia naukowego, pozostatego dorobku naukowo-badawczego oraz osiggnie¢
w zakresie dydaktyki, popularyzacji nauki i wspétpracy naukowej
dr Agaty Daszkowskiej-Gotec
w zwigzku z postepowaniem o nadanie stopnia doktora habilitowanego

Niniejszg ocene przygotowatem na podstawie nadestanych 21 maja 2021 roku na moj adres
internetowy materiatow wraz zatgczong kopig uchwaty Rady Naukowej Instytutu Biologii,
Biotechnologii i Ochrony Srodowiska Uniwersytetu Slaskiego w Katowicach podjeta 20 maja
2021 roku, o powotaniu mnie do skfadu komisji w postepowaniu w sprawie nadani stopnia
doktora habilitowanego Pani Agacie Daszkowskiej-Gotec. Stwierdzam, ze otrzymane materiaty
sg zrodtem informacji umozliwiajagcym w wystarczajacym stopniu zapoznanie sie z dorobkiem
naukowym oraz osiggnieciami dydaktycznymi i organizacyjnymi Habilitantki.

Informacja o posiadanych przez Habititantke dyplomach i stopniach naukowych oraz
zatrudnieniu w jednostkach naukowych

Dr Daszkowska-Golec wszystkie posiadane dyplomy uzyskata konczac stosowne studia na
Wyadziale Biologii i Ochrony Srodowiska Uniwersytetu Slaskiego. W 2004 roku dyplom
licencjata za prace . Antybiotyki w rolnictwie - korzys¢ czy zagrozenie, a w 2006 roku
dyplom magistra za prace: Selekcja mutantdw zwigzanych z giberelinami i
brasinosteroidamiw kolekcji potkartowatych mutantéw Hodeum yulgare L. oraz analiza
molekularna mutanta 933Q. Opiekunem obu prac byt Pan Profesor Mirostaw Matuszynski.
Dyplom doktora nauk biologicznych uzyskata w 2011 roku na podstawie rozprawy:
Identyfikacja gendw odpowiedzialnych za supresje nadwrazliwosci na kwas abscysynowy u
mutanta abhl Arabidopsis thaliana, ktorej promotorem byfa Pani Profesor lwona Szarejko.
Rozprawa ta decyzjg Rady Wydziatu zostata wyrdzniona oraz nagrodzona przez JM Rektora
US za najlepsza prace doktorska obroniong w latach 2011-2012.

Od chwili ukonczenia studiéw magisterskich, dr Daszkowska-Golec jest zatrudniona
w Katedrze Genetyki na swoim macierzystym Wydziale. W latach 2006-2013 na stanowisku
asystenta, a w latach 2013-2019 na stanowisku adiunkta, z prawie jednoroczng przerwag ze
wzgledu na urlop macierzynski (2013-2014). Od 2019 roku do chwili obecnej na stanowisku
profesora uczelni w Instytucie Biologii, Biotechnologii i Ochrony Srodowiska, na Wydziale
Nauk Przyrodniczych US.

Ocena osiggniecia naukowego na stopien doktora habilitowanego

Pomimo wieloletnich badar i osiggnie¢ dotyczacych percepcji, transdukcji oraz
wewnatrzkomadrkowej integracji sygnatu srodowiskowego, identyfikacja genow kluczowych
dla regulacji odpowiedzi na stresogeniczne dziatanie bodzcow i okreslenie mechanizmu ich
dziatania, wcigz wymaga dalszych intensywnych badan. Obecnie wiadomo, ze kluczowe



znaczenie w regulacji odpowiedzi roslin na stres suszy ma sie¢ sygnalizacyjna, w ktorej
nadrzedna role petni kwas abscysynowy (ABA). Z powyzszej problematyki wyrasta gtdwny
przedmiot badan Habilitantki, ktorym byty i nadal sg geny kodujgce regulatory sygnalizacji
tego hormonu. Badania prowadzone byty z wykorzystaniem dwdch gatunkéw: rosliny
dwulisciennej, rzodkiewnika pospolitego {Arabidopsis thalianci (L.) Heynh.) oraz rosliny
jednolisciennej, jeczmieniajarego {Hordeum yulgare L.).

Za gtowne cele badawcze Habilitantka wyznaczyta sobie: 1) zbadanie skutkow
mutacji w genach HYCBP20 oraz HyERAI kodujacych negatywny regulator sygnalizacji
kwasu ABA w warunkach suszy u jeczmienia, 2) ustalenie na ile konserwowany ewolucyjnie
jest mechanizm odpowiedzi ro$lin na stres suszy u odlegtych genetycznie ro$lin jedno- i
dwuli$ciennych na przyktadzie mutantdw w genie CBP20, 3) okre$lenie molekularnych
podstaw procesu fotosyntezy u jeczmienia w warunkach suszy w oparciu 0 badania
transkryptomiczne, 4) oszacowanie wspotuczestnictwa ABA oraz innych fitohormonow w
szlakach sygnalizacyjnych stresu suszy u jeczmienia i rzodkiewnika.

Odpowiedzig na zatozone cele sg wyniki badan udokumentowane w cyklu
powigzanych tematycznie pieciu oryginalnych prac badawczych i trzech przeglagdowych
opublikowanych w latach 2013-2020 (spis ponizej). Prace te opatrzone tytutem:
»Molekularne podstawy ABA-zaleznej odpowiedzi jeczmienia jarego na stres suszy”,
stanowig osiggniecie naukowe przedstawione przez dr Daszkowska- Golec w postepowaniu
habilitacyjnym.
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Realizujgc pierwszy cel badan, Habilitantka wykazata nie tylko wysoki poziom
zachowawczosci genu CBP20 i ERAL u jeczmieniajarego zarébwno w odniesieniu do
sekwencji genomowej i aminokwasowej, ale takze utrwalonej ewolucyjnie funkcji w
odpowiedzi na ABA i stres suszy, co wskazuje na mozliwo$¢ wykorzystania tej wiedzy
rowniez w hodowli innych gatunkdw.

Liste publikacji ze spisu otwiera praca przegladowa systematyzujgca dane dotyczace
mechanizmdw molekularnych, ze szczegdlnym uwzglednieniem sygnalizacji i metabolizmu



kwasu abscysynowego (ABA) i jego roli w regulacji stopnia rozwarcia aparatow
szparkowych. O wartosci tej pracy Swiadczy chociazby liczba cytowan wynoszgca w 2000
roku wg Web of Science 193, wg Google Scientific Citation 349.

Prace 2-5 to szczeg6towa dokumentacja wieloaspektowych badan efektu mutacji w
genie HYCBP20. W celu przeprowadzenia analizy funkcjonalnej tego genu dokonano
identyfikacji jeczmiennego homologa, a identyfikacje mutacji w genie HYCBP20
przeprowadzono stosujgc technike odwrotnej genetyki - TILLING i wykorzystaniem
populacji HorTILLUS wyprowadzonej w macierzystej jednostce Habilitantki. W znakomicie
udokumentowanej pracy nr 2 potaczono wyniki wieloaspektowych badan morfologicznych
(wzbr epidermy, struktura woskow epikutikularnych i inne), fizjologicznych (np. wydajno$¢
fotosyntezy, przewodnictwo aparatéw szparkowych, przepuszczalnos¢ bton komérkowych ) i
genetycznych (analiza transkryptomow) tworzac wielowymiarowy obraz przystosowania
mutanta hvcbp20.ab do stresu suszy. Imponujaca jest paleta metod (m. innymi mikroskopia
SEM, technika OJIP, modelowanie komputerowe, analiza mikromacierzy, RT-gPCR i szereg
innych) wykorzystanych do badan. Jest w tej sytuacji czyms$ oczywistym, iz czes¢ wynikow
uzyskano we wspotpracy, ktéra okazata sie niezwykle owocna nie tylko w przypadku tej
pracy, a ktéra bardzo dobrze Swiadczy o zdolnosci Habilitantki do organizowania ad hoc
zespotdw na potrzeby rozwigzywania konkretnych zadan badawczych. Odnoszac sie do
interpretacji danych pochodzacych z testow OJIP chciatbym jedynie zauwazyé, iz warto je
zazwyczaj uzupetnia¢ o pomiar wydzielania tlenu lub wigzania CO2, co ostatecznie rozstrzyga
0 rzeczywistej intensywnosci fotosyntezy. Konsekwencjg zintegrowania wynikow analizy
profilowania ekspresji genow z danymi uzyskanymi z fenotypowania jest zdefiniowanie przez
Habilitantke adaptomu mutanta hvcbp20.ab, we wczesnych fazach stresu suszy.

Zamieszczone w pracy nr 4 oryginalne wyniki analizy woskow epikutikularnych
wskazujg na uniwersalizm odpowiedzi roélin na susze, w ktérym uczestniczy CBP20.
Wykazano mianowicie, ze wyzszy poziom tych woskow i ich zmieniony sktad chemiczny w
odpowiedzi na stres jest cechg konserwowang ewolucyjnie i zalezng od mutacji w genie
CBP20, a zmiany w poziomie ekspresji genow zwigzanych z biosyntezg woskow na drodze
formowania alkandw i aldehyddw przektadajg sie na obserwowany u hvcbp20.ab fenotyp. Na
tej podstawie sformutowata wniosek o regulacji tego etapu syntezy woskdw na drodze
zaleznej od CBP20. Dowiodta zatem, ze fenotyp mutanta w genie CBP20 u tak odlegtych
ewolucyjnie roslin jak rzodkiewnik i jeczmien jest efektem dziatania wielu warstw regulacji,
majgcych wspolny poczatek w kompleksie CBC. Co interesujace, zaden z genow kodujacych
podjednostki CBC nie jest indukowany stresem ani ABA. Rodzi to nowe pytania, na ktore
Habilitantka poszukuje aktualnie odpowiedzi prowadzac badania we wspotpracy
miedzynarodowej. Systematyzacji aktualnej wiedzy dotyczacej mutacji w genie CBP20
dokonata w dwoch autorskich pracach przegladowych. W pracy nr 5, przygotowanej na
zaproszenie edytora przedstawita aktualny stan wiedzy na temat udziatu gendw/biatek
zwigzanych z metabolizmem RNA i procesami syntezy woskow, co dodatkowo $wietnie
ilustruje autorska rycina nr 1. W pracy nr 3 zestawita aktualne danych na temat molekularnej
roli podjednostek budujacych kompleks CBC i opisata doniesienia dokumentujace fenotyp
mutantow roslinnych ze szczegélnym uwzglednieniem reakcji na ABA i stres abiotyczny.
Sformutowala ponadto pytania badawcze, na ktdre nalezy poszukac¢ odpowiedzi, by petnigj
zrozumie¢ molekularng role kompleksu nCBC w reakcji roslin na stres.

Na role procesu farnelyzacji biatek we wspotdziataniu ABA i etylenu w stresie suszy
oraz znaczenia sktadu lipidow w procesie fotosyntezy wskazuja wyniki zamieszczone
gtéwnie w pracy 6. Przedmiotem zainteresowania Habilitantki byta w tym przypadku analiza
funkcjonalna genu ERAL u jeczmienia, poprzedzona identyfikacjg homologa, jego
sklonowaniem, nastepnie poszukiwaniem mutacji w obrebie sekwencji genomowej metoda
TILLING. Otrzymane wyniki umozliwity sformutowanie dwdéch zasadniczych wnioskow: a)



mutacja w genie HVERAI powoduje zwiekszong wrazliwo$¢ na ABA w czasie kietkowania,
dowodzac tym samym podobnej funkcjonalno$ci tego genu u jeczmienia do opisanego
homologa u rzodkiewnika, b) farnezylacja moze by¢ procesem negatywnie regulujgcym
synteze galaktolipidow w odpowiedzi na stres suszy, co u mutanta w genie ERAL zapewnia
lepszg wydajnosc¢ fotosyntezy, a to z kolei przektada sie na lepszg adaptacje do stresu suszy.
Publikacja nr 6 jest kolejnym, niezwykle warto$ciowym i oryginalnym osiagnieciem
Habilitantki tgczacym wyniki badan transkryptomicznych z fizjologicznymi. Gdyby jeszcze
udato sie zidentyfikowac biatko (biatka?) przytgczajace reszte farnesylows ...

Obszerna publikacja 7 dostarcza szczegétowych danych dotyczacych molekularnych
podstaw funkcjonowania aparatu fotosyntetycznego u trzech odmian jeczmienia o
zroznicowanej tolerancji na stan deficytu wody i reakcji na ABA. Wykorzystujac
mikromacierze ekspresyjne Agilent Barley Microarrays 44K oraz wysokoprzepustowe
sekwencjonowanie transkryptomu (RNA-seq) drugiego liscia odmiany ‘Sebastian’ poddanych
stresowi suszy zidentyfikowano tgcznie 147 gendw kodujagcych biatka strukturalne
fotosystemow, taricucha transportu elektronow oraz cyklu Calvina. Z kolei zintegrowanie
danych dotyczacych czynnikow transkrypcyjnych oraz specyficznych miejsc ich wigzania w
rejonach promotorowych umozliwito identyfikacje 17 par regulatorowych ,,czynnik
transkrypcyjny - gen”, co by¢ moze w przysztosci umozliwi regulacje procesu fotosyntezy i
lepsza aklimatyzacje roslin do niekorzystnych warunkdw ich wegetacji. Sg wiec oryginalne
wyniki zamieszczone w publikacji nr 7 znaczacym poszerzeniem naszej wiedzy nt.
funkcjonowania aparatu fotosyntetycznego u roslin hodowanych w warunkach stresu.

Ostatni z zatozonych celéw badawczych Habilitantka osiggneta wykonujac serie badan
opublikowanych gtéwnie w pracy nr 8, a dotyczacych wspdtdziatania strigolaktonéw (SL) i
ABA w transdukcji sygnatu stresu suszy. Badano znaczenie genu D14 (DWARF14), ktory
koduje jedyny i specyficzny wytgcznie dla SL receptor, z wykorzystaniem mutanta
jeczmienia hvdl4.d wezesniej zidentyfikowanego w zespole Katedry Genetyki US oraz
mutanta dl 4 Arabidopsis. Wykazano, ze mutacja w jeczmiennym genie DI 4 powoduje
niewrazliwosé w czasie kietkowania, ale wrazliwos¢ na dehydratacje. Praca jest oryginalnym
osiaggnieciem autoréw powstatym przy znaczacym wspotudziale Habilitantki, wyjasniajgcym
szereg nieznanych aspektow interakcji ABA i SL w adaptacji roélin do stresu suszy. Tym
cenniejszym, ze zazwyczaj badana jest sie¢ sygnalizacyjna z udziatem ABA i etylenu,
ewentualnie jasmoniandw czy brasinosteroidow, rzadziej z udziatem SL.

Wszystkie prace sktadajgce sie na osiggniecie dowodza wysokiego profesjonalizmu dr
Daszkowskiej-Golec. Sg niezwykle cenne przede wszystkim ze wzgledu na warto$¢ naukowsa
zaprezentowanych wynikdw, pochodzacych z wieloaspektowych badarn, przeprowadzonych z
uzyciem nowoczesnych metod genomiki funkcjonalnej, bioinformatyki i fizjologii. Prace
cechuje wysoki poziom edytorski, a zwiezty i klarowny styl przekazu nietatwych tresci
uzupetnia znakomita grafika, co jest zwtaszcza cenne w przypadku artykutow przegladowych.
Wszystkie prace opublikowano w czasopismach naukowych o uznanej renomie
miedzynarodowej. Dane naukometryczne osiggniecia habilitacyjnego sg nastepujace:
sumaryczny IF = 47,76; suma punktow MNiSW wg wykazu z 18 grudnia 2019 wynosi 1020;
liczba cytowan wg Web of Science: 248, wg Google Scholar: 424. W 7 pierwszych pracach
Habilitantka jest pierwszg autorka z udziatem oszacowanym na 75-100%, wyjatkiem jest
praca 8 z udziatem oszacowanym na 40%, jednak ze statusem réwnorzednych dwdch
pierwszych autoréw. Wynik bibliometryczny osiagniecia Habilitantki w mojej ocenie jest
wyrdzniajacy. Na podkreslenie zastuguje rowniez fakt, iz wszystkie prace sktadajace sie na
powyzszy cykl sg wynikiem realizacji 3 projektow. W dwdch petnita (POLAPGENBD) i
nadal petni (BEETHOVEN-LIFEL) funkcje wykonawcy, jednego (SONATA 10
2015/19/D/NZ9/03573) byta kierownikiem.



Ocena pozostatego dorobku naukowego i aktywnosci naukowej

Na dorobek naukowy Habilitantki uzyskany po uzyskaniu stopnia doktora sktada sie 10
oryginalnych publikacji oraz 4 rozdziaty w monografiach naukowych. Dorobek ten jest
poktosiem doswiadczen prowadzonych w trzech obszarach badawczych, ktorych wspdlng
tematyka sg zagadnienia zwigzane z funkcjonowaniem roslin w warunkach stresu
abiotycznego. Te obszary to: 1. Analiza genetyczna procesu kietkowania nasion Arabidopsis
w warunkach stresu abiotycznego i w obecnosci ABA, 2. Genomika funkcjonalna proceséw
rozwojowych i zwigzanych z odpowiedzig na stres abiotyczny u jeczmienia 3. Metody
badania odpowiedzi roslin na stresy abiotyczne ze szczeg6lnym uwzglednieniem fotosyntezy.

Ad. 1. W ramach projektu ‘Molekularne podstawy odpowiedzi roslin uprawnych i
modelowych na stres’ (koordynator prof. Artur Jarmotowski, UMK) zajmowata sie
identyfikacjg homozygotycznych linii supresorowych o fenotypie znoszacym nadwrazliwo$¢
na ABA mutanta cibhl (ABA-hypersensitive 7) w czasie kietkowania nasion Arabidopsis.
Badania takie majg istotne znaczenie w zrozumieniu mechanizmu nabywania tolerancji na
stres kolejnych pokolen roslin, sg zarazem wyzwaniem metodycznym. W tym celu
Habilitantka odbyta 3-miesieczny stazu w 2009 roku w INRA/CNRS - URGV w Evry
(Francja), w czasie ktérego pracujac w grupie prof. Heriberta Hirta poznata nowoczesne
techniki badawcze przydatne w badaniach molekularnego mechanizmu kietkowania
transgenicznych ro$lin Arabidopsis.

Wiedza i kompetencje nabyte w obu osrodkach umozliwity Habilitantce aplikowanie o
grant promotorski ‘Identyfikacja genow odpowiedzialnych za supresje nadwrazliwosci na
kwas abscysynowy u mutanta abhl Arabidopsis thaliana’ (NN301508938). Otrzymane
wyniki realizacji projektu umozliwity jej przygotowanie rozprawy doktorskiej, a uzupetnione
o dodatkowe analizy zostaty opublikowane w dwaoch oryginalnych pracach: Daszkowska-
Golec et al., 2013, Plant Mol Biol; Daszkowska-Golec et al., 2013, Int J Mol Sci. Inny aspekt
badan sygnalizowanych w omawianym obszarze zostat przedstawiony w napisanym na
zaproszenie edytora rozdziale monografii autorstwa Skubacz i Daszkowska-Golec, 2017. W
rozdziale tym podsumowano aktualng wiedze dotyczacg mechanizméw molekularnych
regulacji ekspresji genow zaleznych od r6znych fitohormonow, zwiaszcza uczestniczacych w
procesie wchodzenia i wychodzenia nasion z fazy spoczynku.

Ad. 2. Drugi i zarazem gtéwny obszar jej zainteresowan naukowych obejmuje badania
z wykorzystaniem jeczmienia jarego (roslinajednoliscienna). Konfrontowanie wynikow
wiasnych, uzyskanymi we wspotpracy krajowej i miedzynarodowej przy realizacji szeregu
projektoéw, z danymi otrzymanymi z uzyciem miedzynarodowego standardu biologii
molekularnej jakim jest rzodkiewnik (roslina dwuliscienna), umozliwia jej miedzy innymi
wyciaganie wnioskéw dotyczacych uniwersalizmu obserwowanych proceséw i zjawisk.

| tak w zwigzku z wyborem obiektu badan, w roku 2008 uczestniczyta w
dwutygodniowym szkoleniu w znanym na $wiecie osrodku naukowym prowadzacym badania
nad stresem suszy u roslin uprawnych, ajednocze$nie najcenniejszym bankiem r6znorodnosci
genetycznej roélin ICARDA w Aleppo (Syria). W Katedrze Genetyki US w tym samym
czasie byta zaangazowana w projekt pt. ‘Stworzenie platformy TILLING Hordeum vulgare
jako trwatego narzedzia genomiki funkcjonalnej i doskonalenia cech uzytkowych’, (PBZ-
MNiSW-2/3/2006/8), ktérego wynikiem byto wyprowadzenie populacji TforTILLUS
(Hordeum vw/gézre-TILLING-University of Silesia). Populacja stanowi unikalne na skale
Swiatowg narzedzie w badaniach z zakresu genomiki funkcjonalnej jeczmieniajarego, co
opisano w publikacji Szurman-Zubrzycka et al. 2018 Front Plant Sci. Wcze$niej, szczegdtowe
dane odno$nie metodyki zwigzanej ze strategig TILLING przedstawiono w pracy
przegladowej ( Kurowska et al., 2011, J Appl Gen), wspdtautorka obu prac jest Habilitantka.
W projekcie POLAPGEN-BD ,,Narzedzia biotechnologiczne stuzace do otrzymywania zb6z o



zwiekszonej odpornosci na susze” realizowanym w latach 2008-2014 przez konsorcjum
badawcze uczestniczyta w badaniach, w wyniku ktorych zidentyfikowano tgcznie ponad 151
mutantdéw jeczmieniajarego w 10 genach zwigzanych z odpowiedzig na stres suszy
wytypowanych w wyniku analiz in silico. £acznie 21 mutantéw poddano fenotypowaniu i
wstepnej fizjologicznej i molekularnej charakterystyce, z czego 14 linii wykazywato
odpowiedz na stres deficytu wody lepszg niz ich odmiana wyjsciowa, dwie sposrdd nich byty
obiektem badan bedacych podstawa osiggniecia naukowego Habilitantki. Poktosiem realizacji
projektu jest miedzy innymi autorstwo rozdziatu przygotowywanego na zaproszenie edytora
monografii wydanej w serii Methods in Mol Biol (Daszkowska-Golec et al. 2019).

Habilitantka aktualnie petni funkcje promotora pomocniczego pracy doktorskiej Anny
Collin (Skubacz), ktorej celem jest wyjasnienie roli czynnika transkrypcyjnego AB 15 (ABA
ISENSITIVE 5) w odpowiedzi na stres u jeczmienia. Podsumowaniem doniesien nt. regulacji
AB 15 u réznych roslin jest wspdlna, bardzo dobrze cytowana praca przegladowa (Skubacz et
al., Front Plant Sci). Wyniki wiasne szczegdtowych analiz genomicznych oraz
fizjologicznych prowadzonych u mutanta hvabi5.d wskazuja, ze czynnik HVABI5 petni
regulacyjng role w ABA-zaleznej odpowiedzi na stres suszy u jeczmienia podobng do
wczesniej wykazanej u Arabidopsis, co dowodzi jego uniwersalnej roli w szlaku sygnatowym
ABA. Wyniki tej serii badan opublikowano w pracy w Front Plant Sci (Collin et al., 2020).

Inny aspekt badan z zakresu genomiki funkcjonalnej jeczmienia, prowadzonych z
udziatem Habilitantki w ramach miedzynarodowego projektu ‘EURoot: Enhancing resource
Uptake from Roots under stress in cereal crops’, dotyczyt roli wto$nikdw w reakcji na stres
suszy. Wykazano w tych badaniach miedzy innymi, iz dtuzszy czas ekspozycji na deficyt
wody wyzwala u mutanta bezwtosnikowego rhll (root hairless 7) znacznie wiecej zmian na
poziomie transkryptomu, co koreluje ze znacznym obnizeniem wydajnosci procesu
fotosyntezy, niz u odmiany wyjsciowej (Kwasniewski et al., 2016, J Exp Bot).

Od 2019 roku, Habilitantka kieruje badaniami polskiego zespotu realizujgcego razem z
12 partnerami z 8 krajow Europy projekt BARISTA ‘Zaawansowane narzedzia stuzace
zintensyfikowanej i zrbwnowazonej uprawie jeczmienia w obliczu zmian klimatycznych’
(projekt miedzynarodowy finansowany przez NCBR w ramach programu ERA-NET
COFUND SusCrop finansowanego w ramach programu ramowego HORYZONT 2020).
Celem badan polskiego zespotu jest sprawdzenie efektu mutacji w genach HVCBP20,
HrERAI i HVABI5 w odpowiedzi na stres suszy w stadium dojrzatej rosliny z
uwzglednieniem plonowania oraz wprowadzenie alleli wspomnianych genéw, ktére powodujg
tolerancje na stres suszy w stadium siewki, do tta genetycznego elitarnych odmian jeczmienia
jarego poprzez krzyzowania, a nastepnie walidacje fenotypu. Co istotne, prace te prowadzone
sg w Scistej wspotpracy z najwieksza w Polsce stacjg hodowli DANKO i dotycza takze oceny
cech agronomicznych 60 wybranych w toku projektu genotypow jeczmienia jarego.

Z uwagi na dos$wiadczenie w badaniach zwigzanych z genetyka jeczmienia,
Habilitantka zostata zaproszona do wspotpracy przy dwdch projektach NCN realizowanych
w Instytutu Genetyki Roslin PAN w Poznaniu. W projekcie HARMONIA 8: ‘Regulacja
ekspresji genu potkartowatosci sdwl/denso u jeczmienia (Hordeum yulgare L.) ijej zwigzek z
architekturg i fizjologia roslin’, uczestniczyta w realizacji zadania badawczego majgcego na
celu identyfikacje polimorfizmu w genie kodujacym oksydaze giberelinowg HVGA200x, a
takze w obrebie jego sekwencji promotorowej u linii bliskoizogenicznych niosgcych mutacje
sdwl.a i sdwl.d oraz ich odmiany wyjsciowej ‘Bowman’. W projekcie OPUS 12:
‘Wyjasnianie wspotdziatania hormonow i jego roli w ksztattowaniu architektury roslin
jeczmienia (Hordeum yulgare L.)" zadaniem Habilitantki byto zoptymalizowanie testow
wrazliwosci na gibereliny i brasinosteroidy w czasie wczesnego rozwoju siewki jeczmienia.
Badania prowadzone sg na mutantach syntezy giberelin (sdwl.a, sdwl.d), signalingu
brasinosteroidow (bril) oraz strigolaktonéw (hvdl4.d).



Ad. 3. Trzeci obszar aktywnosci naukowej habilitantki obejmuje badania fizjologiczne
roslin eksponowanych na r6zne stresy. Szczegdlnie owocna okazata sie tutaj wspotpraca z
zespotem prof. Hazema Kalaji dotyczaca badan wydajnosci procesu fotosyntezy. We
wspotpracy tej dokonano oceny wrazliwosci dwdch syryjskich odmianach jeczmienia
réznigcych sie tolerancjg na dziatanie 14 roznych stresdw abiotycznych. Szereg parametrow
krzywej indukcji fluorescencji (test OJIP) okazato sie przydatnych w charakterystyce tej
wrazliwosci, co szczegbtowo przedstawiono we wspoélnej publikacji (Kalaji et al., 2018,
Photosynthetica). Przydatno$¢ pomiaréw fluorescencji chlorofilu wykazano takze w
obserwacji krotkoterminowego niedoboru makroelementéw przeprowadzonych na siewkach
kukurydzy. Przy braku inhibicji wzrostu zarejestrowano bowiem zmiane wartosci parametrow
testu OJIP wskazujacg na obnizenie wydajnosci fotosyntezy. Na tej podstawie wytypowano
markery odpowiedzi na tego rodzaju stres (Sitko et al., 2019, Sci Rep). Kolejne badania
dotyczyty oceny funkcjonowania aparatu fotosyntetycznego w czasie 130-dniowego rozwoju
winorosli. Jak podkre$la Habilitantka, po raz pierwszy w badaniach in situ wyrdzniono faze w
rozwoju winoroéli, kiedy fotosynteza zachodzi najbardziej wydajnie, a skorelowane z tymi
wskaznikami sg zawarto$¢ antocyjanow, chlorofilu oraz flawonoli (Sitko et al., 2020,
Photosynthetica). Habilitantka uczestniczyta takze przy realizacji projektu SONATA 10 ‘Gen
HrSNACI (Stress responsive NACI) u jeczmienia - nowa funkcja w regulacji akwaporyn
podczas stresu abiotycznego’. Poniewaz w regionach promotorowych genéw kodujacych
akwaporyny z rodziny TIP (Tonoplast Intristic Proteins) zidentyfikowano wcze$niej motywy
wigzane przez czynniki transkrypcyjne indukowane jasmonianem metylu (MeJA), w
projekcie podjeto prébe oceny poziomu ekspresji w odpowiedzi na MeJA wybranych
jeczmiennych homologow dla genéw z rodziny TIP. Badano takze wydajno$¢ fotosyntezy
oraz ekspresje gendw (analiza poziomu transkryptoéw) elementow strukturanych PS II. Rola
Habilitantki w tej pracy dotyczyta wspdtudziatu w opracowaniu hipotezy badawczej,
szczegotowej analizy procesu fotosyntezy i zawartosci barwnikéw fotosyntetycznych,
opracowania statystycznego danych i wspoétudziale w opracowaniu manuskryptu
ulokowanego w Int J Mol Sci (Kurowska et al., 2020).

Po uzyskaniu stopnie doktora wygtosita 10 referatéw/wyktadow na krajowych i
miedzynarodowych konferencjach naukowych, w tym dwdéch na zaproszenie organizatorow.

Obrazu wyjatkowej aktywnos$ci Habilitantki oraz skuteczno$ci w zdobywaniu
funduszy na badania dopetnia jej udziat w licznych projektach naukowych krajowych i
miedzynarodowych, zrealizowanych lub bedacych w trakcie realizacji. O niekt6érych
wspomniano wczesniej przy omawianiu dorobku naukowego. W ujeciu sumarycznym bylty to
po uzyskaniu stopnia doktora: 2 zakonczone i 2 projekty miedzynarodowe w trakcie realizacji
oraz 4 zakonczone i 6 projektow krajowych w trakcie realizacji.

Plany badawcze Habilitantki przedstawiajg sie nadzwyczaj obiecujgco, skoro na
stronach NCN mozna przeczyta¢ informacje, iz projekt ztozony w konkursie SONATA-BIS
»(QUEST) W poszukiwaniu genotypu jeczmienia przystosowanego do zmian klimatycznych -
wielowymiarowa analiza genomiczna funkcji kompleksu CBC w sygnalizacji ABA” zostat w
biezacym roku zaakceptowany do finasowania. Badania prowadzone bedg we wspotpracy
z zespotem Dr. Martina Maschera (IPK, Niemcy) i Dr. Ebe Merilo (University of Tartu,
Estonia). Pozostaje jedynie pogratulowac Habilitantce sukcesu i podzieli¢ jej wiare, ze
wyniki projektu dostarcza narzedzi do dalszych, bardziej szczeg6towych analiz odpowiedzi
na ABA i stres u jeczmienia, ponadto okazg sie przydatne w badaniach i hodowli innych
gatunkdéw uprawnych.

Bibliometryczne podsumowanie dorobku naukowego Habilitantki prezentuje sie
nastepujaco: liczba publikacji 24, wskaznik IF wg. listy JCR z godnie z rokiem publikacji
89,14, punkty MNiSW wg. wykazu z 18 grudnia 2018 roku 2310, liczba cytowani wg. Web
of Science 620, wg. Google Scholar 1038 (dane z baz z 12 stycznia 2021). Indeks Hirscha



wszystkich publikacji: 10 (wg Web of Science), 12 (wg Google Scholar). W mojej ocenie jest
to dorobek wyrdzniajacy.

Ocena osiggnie¢ dydaktycznych, organizacyjnych i w zakresie popularyzacji nauki

Osiagniecia dydaktyczne. Habilitantka aktywnie uczestniczy w organizacji i prowadzeniu
zaje¢ dydaktycznych dla studentdéw na kierunku ‘Biotechnologia’ studiéw licencjackich,
magisterskich oraz na kierunku ‘Biotechnology’ studiéw magisterskich.

Do najwazniejszych osiggnie¢ w tym obszarze nalezy zaliczy¢: Opracowanie w
biezacym rku akademickim autorskiego cyklu wyktadow i zaje¢ praktycznych z przedmiotu
Bioinformatics dla studentéw | roku MSU na kierunku Biotechnology (studia prowadzone w
jezyku angielskim), od 2019 roku ten autorski program prowadzony jest w ramach
przedmiotu Bioinformatyka dla studentow | roku MSU, na kierunku Biotechnologia.

Aktualnie petni funkcje promotora pomocniczego w przewodzie doktorskim mgr.
tukasza Gajdy ,,Pozycja troficzna wazonkowca biatego (Enchytrcieus albidus) w konteksScie
badan molekularnych” oraz mgr. Anny Collin ,,Analiza roli genu HVABI5 w odpowiedzi na
stres abiotyczny u jeczmienia (Hordeum vulgare L.)”.

Od 2017 roku petni funkcje Tutora na Wydziale Biologii i Ochrony Srodowiska US.

W latach 2007 - 2020 petnita funkcje opiekuna 17 prac magisterskich i 10 prac
licencjackich zrealizowanych w Katedrze Genetyki, US.

W 2012 roku opracowata autorski program nauczania studentéw | roku MSU,
wykonujacych prace magisterskie w Katedrze Genetyki US. Program obejmujacy cykl
cwiczen zostat wigczony do programu studiéw w roku akademickim 2012/2013.

Osiagniecia organizacyjne. Do osiagnie¢ w tym obszarze nalezy zaliczy¢ przede wszystkim:

W 2021 roku jest wspotorganizatorem i prowadzi Jubileuszowg X Ogodlnopolskg Noc
Biologéw na Wydziale Nauk Przyrodniczych Uniwersytetu Slaskiego w formule zdalnej,

Od 2020 roku Habilitantka peini funkcje Prodziekana ds. Promocji Badan i
Umiedzynarodowienia na Wydziale Nauk Przyrodniczych US w Katowicach, w latach 2019-
2020 petnita funkcje Prodziekana ds. Promocji i Rozwoju tego Wydziatu, od 2019 roku petni
funkcje Petnomocnika Dziekana ds. umiedzynarodowienia na swoim macierzystym
Wyadziale. Powierzenie Habilitantce powyzszych funkcji jest bez watpienia ze strony
spotecznosci akademickiej Wydziatu wyrazem wysokiej oceny jej zdolnoSci organizacyjnych
i zarazem kompetencji naukowych.

0d 2020 roku jest w sktadzie Rady Naukowej Slaskiego Festiwalu Nauki Katowice
angazuje sie w organizacje 4. i 5. Slaskiego Festiwalu Nauki Katowice, petniagc koordynatora
merytorycznego Strefy Przyroda,

W 2020 roku organizacja IX Ogdlnopolskiej Nocy Biologéw na Wydziale Nauk
Przyrodniczych Uniwersytetu Slaskiego,

W latach 2016-2020 petni funkcje cztonka Komisji ds. Promocji i Rozwoju Wydziatu
Biologii i Ochrony Srodowiska Uniwersytetu Slaskiego w Katowicach,

W latach 2012-2016 byta przedstawicielem adiunktéw w Radzie Wydziatu Biologii i
Ochrony Srodowiska Uniwersytetu Slaskiego w Katowicach.

Dziatalno$¢ popularyzujaca nauke. Z zamieszczonego w tym punkcie autoreferatu
zestawienia widac, iz Habilitantka bardzo dobrze rozumie potrzebe popularyzowania nauki i
upowszechniania wynikow badan szerokiemu gronu odbiorcow. Sktadajg sie na te aktywno$¢
wygtaszanie popularnonaukowych wykfadow, organizacja warsztatdw czy udzielanie
wywiadow lokalnym mediom. Do najistotniejszych w tym zakresie osiggnie¢ naleza:

W 2020 roku promowata wyniki badan realizowanych w projektach SONATA i
BARISTA w formie wykladu ,,Nie taki mutant straszny jak go malujg” - wygtoszonego w
projekcie ,,Rzecz o Innowacjach” oraz prowadzita na zywo Webinar ,,Jak funkcjonuja rosliny



w stresie? - wszystko jest w genach!” na zaproszenie Slaskiego Festiwalu Nauki. We
wspotpracy z Wydziatem Nauk Scistych i Technicznych US uzyskata finansowania w
konkursie ,,Spoteczna Odpowiedzialno$¢ Nauki” na projekt ‘Akcja Popularyzacja’. W ramach
tego projektu w latach 2021-2022 na Wydziale Nauk Przyrodniczych US planowany jest cykl
wydarzen w konwencji wyktadéw TED (TED-Ideas Worth Spreading) zatytutowany ,,Zawod
Naukowiec”. Ta czes$¢ projektu jest autorskim pomystem Habilitantki. Udzielita dwoch
wywiadéw Gazecie Uniwersyteckiej US promujacych zadania badawcze projektu BARISTA.

W 2019 roku wygtosita wyktad ,,Rosliny w kosmosie - rzecz o wykorzystaniu
genetyki i nowoczesnej technologii w zrozumieniu odpowiedzi roslin na ekstremalne warunki
kosmiczne” w ramach 111 Slaskiego Studenckiego Festiwalu Nauki w Katowicach.

W 2018 roku wygtosita 3 wyktady: ,,Historia o tym jak zmiana jednej litery w kodzie
DNA podniosta tolerancje na stres suszy u jeczmieniajarego” w ramach XIV Slaskiego
Studenckiego Festiwalu Nauki i Dnia DNA organizowanego na macierzystym Wyadziale,
Jeczmien na krawedzi” w ramach Slaskiego Festiwalu Nauki, ,,Roéliny spragnione wody” w
ramach V11 edycji OgéInopolskiej Nocy Biologéw na WBiOS US w Katowicach.

Przejawem aktywnosci popularyzatorskiej w latach 2012-2017 jest miedzy innymi
organizacja/wspotorganizacja i udziat w takich wydarzeniach jak: w 2017 roku udzielita
szeregu wywiad6w (telewizji i sekcji prasowej US, Polskiemu Radiu oraz PAP), w ktérych
propagowata wyniki badar wiasnych, wygtosita wyktad ,,Rosliny na krawedzi, czyli jak
wykorzysta¢ geny w walce ze stresem suszy” w ramach VI edycji Ogolnopolskiej Nocy
Biologdw, w 2016 roku wygtosita wyktad ,,Kod zycia” inaugurujacy V edycje Ogdlnopolskiej
Nocy Biologdw, w 2013 roku zorganizowata warsztaty dla mtodziezy szkolnej nt. ,,GMO -
czy jest sie czego baé”, w 2012 roku prowadzita zajecia w ramach ,,Swiatowego Dnia
Roslin”.

Informacje uzupetniajgce

Wyrazem wagi jakg Habilitantka przyktada do podnoszenia swoich kwalifikacji
zawodowych jest jej udziat w licznych kursach, warsztatach i szkoleniach.

Przeszta szereg szkoleh w ramach projektu SWAN takich jak: ,,Projektowanie
serwisow internetowych”, ,,Poruszanie si¢ w Swiecie wirtualnych zasobow informacji i ustug
on-line”, ,,Profesjonalna prezentacja” czy ,,Gamification as a tool in academic teaching”,
ktorych celem jest podnoszenie kompetencji dydaktycznych kadry akademickiej WBiOS US.

Z kolei kompetencje stuzace doskonaleniu warsztatu badawczego oraz poSwiecone
analizie danych podnosita uczestniczac w takich kursach i warsztatach jak: ,,Analiza danych
smallRNA-seq” (UAM, Poznan), “Ist Berlin Summer School - NGS Data Analysis 2017 -
Introduction to NGS RNA-Seq Data Analysis DNA Variant Calling” (ecSeq Bioinformatics
Berlin, Germany) czy ,, Introduction to RNA-Seq analysis” (UAM, Poznan).

Wyrazem uznania dla osiggnie¢ naukowych, dydaktycznych i organizacyjnych jest
szereg nagrdd i wyrdznien jakie Habilitantka otrzymata w ocenianym okresie jej dziatalnosSci.

W 2020 roku zostata laureatkg Nagrody Inteligentnego Rozwoju w kategorii
Naukowiec Przysztosci za realizacje badan w ramach projektow SONATA 10 i BARISTA.

W 2017 roku zostata laureatka Stypendium Ministra Nauki i Szkolnictwa Wyzszego
dla wybitnych mtodych naukowcow.

Za dziatalno$¢ naukowo-badawczg zostata wyrdzniona czterema nagrodami Rektora
US: dwoma indywidualnymi (w 2019 i 2013 roku) oraz dwoma zespotowymi (w 2017 i 2012
roku).

W 2016 i 2018 roku zostata wyrdzniona przez Studentow Wydziatu Biologii i
Ochrony Srodowiska wygrywajac konkurs ,,Ztoty Mikroskop” dla najlepszego prowadzacego
¢wiczenia odpowiednio w roku akademickim 2015/2016 (11 miejsce) i 2017/2018 (I miejsce).



Whniosek koncowy

Biorac pod uwage znaczenie problematyki badawczej, warto$¢ osiggniecia naukowego oraz
pozostatego dorobku naukowego, a takze r6znorodng dziatalno$¢ dydaktyczna, organizacyjna
i popularyzatorskg uwazam, ze Habilitantka spetnia kryteria stawiane kandydatom do stopnia
doktora habilitowanego. Cykl 8 spdjnych tematycznie artykutéw opublikowanych w
naukowych czasopismach o uznanej miedzynarodowej renomie jest istotnym osiggnieciem
naukowym dr Agaty Gaszkowskiej-Golec, wyczerpujacym z nawigzka wymogi okre$lane w
art. 219, rozdz. 3 ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o0 szkolnictwie wyzszym i nauce
[Dz.U. 2021 r. poz 1669]. Przedstawione w powyzszych pracach wyniki sg pierwszymi
doniesieniami dotyczacymi analiz funkcjonalnych silnie konserwowanych ewolucyjnie genéw
ujeczmienia, 0 duzym znaczeniu w regulacji odpowiedzi ro$liny na stres suszy na drodze
zaleznej od ABA. W zwigzku z powyzszym zwracam sie¢ do Rady Naukowej Instytutu
Biologii, Biotechnologii i Ochrony Srodowiska Uniwersytetu Slaskiego w Katowicach z
whnioskiem o nadanie dr Agacie Daszkowskiej-Golec stopnia naukowego doktora
habilitowanego w dziedzinie nauk Scistych i przyrodniczych, w dyscyplinie nauk
biologicznych. Jednoczes$nie z uwagi na wyrozniajacy poziom dokonan przedstawionych w
rozprawie habilitacyjnej wnosze do Wysokiej Rady o stosowne nagrodzenie Pani dr Agaty
Daszkowskiej-Golec.



